MEZILABORATORNI POROVNANI
»,stanoveni hla znak( asociovanych s chorobami“ 2019 I. KOLO

Organizator: Narodni referencni laboratof pro DNA diagnostiku Adresa: U Nemocnice 1, 128 20 Praha 2
Zodpovédna osoba: Ing. Milena Vrana e-mail: milena.vrana@uhkt.cz Telefon: 221977484

Hodnoceni vysledkii
B*27 a DQB1*06:02
Spravné uvedeni pritomnosti/nepfitomnosti uvedené alelické skupiny/alely u vSech vzorkt

Celiakie:
* Spravna detekce vSech alel/alelickych skupin rizikovych pro celiakii:
*+ DQA1*02, *03, *05, DQB1*02, DQB1*03:02
*  Hodnoceni 1 bod za spravné uvedenou alelu/alelickou skupinu, -1bod za nespravné uvedenou alelu/alelickou skupinu
*  Nespravné uvedena alela ze spravné alelické skupiny -0,5 bodu (s vyjimkou DQB1*03:02 a jinych alel DQB1*03, kde chyba zptisobi zménu interpretace)
* Uvedeni serologického ekvivalentu dle konsensu laboratofi z 16. 2. 2015, tedy pozitivity/negativity DQ2 (DQ2.5, DQ2.2) a DQ8
* Interpretace vysledku ve vztahu k riziku celiakie
* U pozitivnich vysledki nutno uvadét upozornéni na nizkou specifitu vyseteni (pokud standardné uvadite v pozndmce ¢i mate v Laboratorni pfirucce nebo v jinych informacich pro
Iékate, napiste prosim pod tabulku do poznamky)
* Celkové zhodnoceni:
*  genotyp uspésna ucast 90 —100 %
neuspésna ucast < 90 %
* interpretace: UspéSnad Ucast = vSechny vysledky zafazeny do spravné kategorie rizika celiakie, tedy:
GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE
GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S OJEDINELYM/MIRNYM RIZIKEM CELIAKIE
GENOTYP HLA NENI ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE
(neni pozadovano ptesné znéni, pouzivejte formulace, které bézn¢ uvadite na vysledky)


mailto:milena.vrana@uhkt.cz

PROFICIENCY TESTING
,DETECTION OF HLA ALLELES ASSOCIATED WITH DISEASES” 20191. ROUND

Organizer:: Narodni referenc¢ni laboratof pro DNA diagnostiku Adress: U Nemocnice 1, 128 20 Praha 2
Guarantee: Ing. Milena Vrana e-mail: milena.vrana@uhkt.cz Phone number: +420 221977 484

Results evaluation:
B*27 a DQB1*06:02
Correct evaluation of the presence/absence of given allelic group/allele for each sample.

Coeliac disease:
Correct detection of all alleles/allelic group associated with a risk of coeliac disease
*  DQA1*02, *03, *05, DQB1*02, DQB1*03:02
«  Correct detection of one allele/allelic group = 1 point, incorrect detection of one allele/allelic group = -1 point
* Incorrect detection of allele from correct allelic group = -0,5 point (excepting DQB1*03:02 and other alleles DQB1*03, where the mistake causes a change in
interpretation)
Marking serological equivalent according to the consensus of laboratories from 16.2.2015, which means positivity/negativity of DQ2 (DQ2.5, DQ2.2) and DQ8 respectively

Interpretation of results related to the risk of CD
* In case of positive results it is necessary to mention a notification of low specificity of the examination (if this information is a part of your standard documentation
please make a note under a table)
Final evaluation
* Genotype successful attendance 90 - 100 %
unsuccessful attendance <90 %
* Interpretation:  successful attendance = all results included in the correct risk category of celiac disease:
HLA genotype is associated with a risk of celiac disease
HLA genotype is associated with a low risk of celiac disease
HLA genotype is not associated with a risk of celiac disease
(Please use formulation, which you normally write in your reports)
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IMEZILABORATORNiI POROVNANI
,stanoveni hla znak( asociovanych s chorobami” 2019 I. KOLO

Organizator: Narodni referencni laborator pro DNA diagnostiku Adresa: U Nemocnice 1, 128 20 Praha 2
Zodpovédna osoba: Ing. Milena Vrana e-mail: milena.vrana@uhkt.cz Telefon: 221977484
o SEROLOGICKE
PRIBLIZNA HLA VYJADRENI Interpretace
IDENTIFIKACE VZORKU KONCEN-
TRACE DNA DQA1* DQA1* DQB1* DQB1* Interpretace v Al (NEPOVINNE)
DQ8 POZITIVNI NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE.
DQ2 negativni Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké
CD01_2019 specificité pro tuto diagnosu
- 49,9 | 03:01 04:01 03:02 04:02
ne/u DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF COELIAC DISSEASE.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of celiac disease because of its low
specificity
DQ8 POZITIVNI NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE.
DQ2 negativni Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké
CD02_2019 specificité pro tuto diagnosu
- 66,8 | 01:01 03:01 03:02 05:01
ng/u DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF COELIAC DISSEASE.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of celiac disease because of its low
specificity
DQ2.5 NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE.
POZITIVNi Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké
CD03_2019 DQ8 negativni specificité pro tuto diagnosu.
- 40,9 | 05:01 05:05 02:01 03:01
ne/u DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF COELIAC DISSEASE.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of celiac disease because of its low
specificity
DQ2 negativni NALEZENY GENOTYP HLA NENi ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE.
CD04_2019 DQ8 negativni Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagnosu vylucuje
- 74,4 | 01:03 05:05 03:01 06:01
ne/u DETECTED HLA GENOTYPE IS NOT ASSOCIATED WITH THE RISK OF COELIAC DISSEASE.
The results exclude this diagnosis with the high probability..
DQ8 POZITIVNi NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE.
DQ2 negativni Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké
CDO05_2019 . . . . specificité pro tuto diagnosu
51,1ng/ul 03:01 04:01 03:02 04:02 DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF COELIAC DISSEASE.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of celiac disease because of its low
specificity

Pouzita metodika:Masivné paralelni sekvenovani (NGS)
Pouzity kit: Holotype HLA 24/7
Detekované alely (alelické skupiny): DQA1, DQB1
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MEZILABORATORNI POROVNANI
,Stanoveni hla znakd asociovanych s chorobami” 2019 I. KOLO

Organizator: Narodni referencni laborator pro DNA diagnostiku Adresa: U Nemocnice 1, 128 20 Praha Zodpovédna
osoba: Ing. Milena Vrand e-mail: milena.vrana@uhkt.cz Telefon: 221977484

SEROLOGICKE

IDENTIFIKACE Pklg?\uLclim HLAB* VYJADRENI
VZORKU

TRACE DNA Interpretace v AJ (NEPOVINNE)

Interpretace

U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
s ankylosujici spondylititdou. Tento vysledek nelze samostatné
interpretovat jako potvrzeni ankylosujici spondylitidy vzhledem
S4ng/pl 27:05 44:02 k jeho nizké specifité pro pro tuto diagnosu.
Detected B*27 allelic group is associated with the risk of
ankylosing spondylitis.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of
ankylosing spondylitis because of its low specificity
U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
s ankylosujici spondylititdou. Tento vysledek nelze samostatné
interpretovat jako potvrzeni ankylosujici spondylitidy
56,6ng/l 27:02 44:02 vzhledem k jeho nizké specifité pro pro tuto diagnosu.
Detected B*27 allelic group is associated with the risk of
ankylosing spondylitis.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of
ankylosing spondylitis because of its low specificity
U pacienta nebyla nalezena alelicka skupina HLA-B*27
asociovana s ankylosujici spondylititdou.
Detected HLA genotype is not associated with the risk of
ankylosing spondylitis.
U pacienta nebyla nalezena alelicka skupina HLA-B*27
asociovana s ankylosujici spondylititdou.
Detected HLA genotype is not associated with the risk of
ankylosing spondylitis.
U pacienta nebyla nalezena alelicka skupina HLA-B*27
asociovana s ankylosujici spondylititdou.
Detected HLA genotype is not associated with the risk of
ankylosing spondylitis.
U pacienta nebyla nalezena alelicka skupina HLA-B*27
asociovana s ankylosujici spondylititdou.
Detected HLA genotype is not associated with the risk of
ankylosing spondylitis.

BO1_2019

B02_2019

B03_2019

64,4ng/pl 13:02 40:01

B04_2019 51,4ng/pl 07:06 40:02

B05_2019
- 53,2ng/ul 07:02 51:01

B06_2013 55,2ng/ul 35:03 51:05
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Organizator: Narodni referencni laborator pro DNA diagnostiku
milena.vrana@uhkt.cz

Zodpovédna osoba: Ing. Milena Vrana e-mail:

MEZILABORATORNI POROVNANI
,stanoveni hla znak( asociovanych s chorobami“ 2019 1. KOLO

Adresa: U Nemocnice 1, 128 20 Praha 2
Telefon: 221977484

B07_2019 40,9ng/ul 08:01

18:03

U pacienta nebyla nalezena alelicka skupina HLA-B*27
asociovana s ankylosujici spondylititdou.

Detected HLA genotype is not associated with the risk of
ankylosing spondylitis

B08_2019 62,8ng/pul 27:05

51:01

U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
s ankylosujici spondylititdou. Tento vysledek nelze samostatné
interpretovat jako potvrzeni ankylosujici spondylitidy
vzhledem k jeho nizké specifité pro pro tuto diagnosu.

Detected B*27 allelic group is associated with the risk of
ankylosing spondylitis.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of
ankylosing spondylitis because of its low specificity

B09_2019 82,4ng/ul 27:05

44:03

U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
s ankylosujici spondylititdou. Tento vysledek nelze samostatné
interpretovat jako potvrzeni ankylosujici spondylitidy
vzhledem k jeho nizké specifité pro pro tuto diagnosu.

Detected B*27 allelic group is associated with the risk of
ankylosing spondylitis.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of
ankylosing spondylitis because of its low specificity

B10_2015 99,8ng/ul 27:05

41:02

U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
s ankylosujici spondylititdou. Tento vysledek nelze samostatné
interpretovat jako potvrzeni ankylosujici spondylitidy
vzhledem k jeho nizké specifité pro pro tuto diagnosu.

Detected B*27 allelic group is associated with the risk of
ankylosing spondylitis.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of
ankylosing spondylitis because of its low specificity

PouZita metodika: NGS
Pouzity kit: Holotype HLA 24/7
Detekované alely (alelické skupiny): vSechny alely lokusu HLA-B
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Organizator:

Zodpovédna osoba: Ing. Milena Vrana

Pouzita metodika: NGS

e-mail:

milena.vrana@uhkt.cz

MEZILABORATORNi POROVNANI

,stanoveni hla znak( asociovanych s chorobami” 2019 I. KOLO
Narodni referencni laboratof pro DNA diagnostiku

U Nemocnice 1, 128 20 Praha 2
221977484

Adresa:
Telefon:

IDENTIFIKACE
VZORKU

PRIBLIZNA
KONCENTRAC
E DNA

DQB1*

Interpretace

Interpretace v Al (NEPOVINNE)

NO1_2019

51,4 ng/ul

06:03

06:09

Nebyla nalezena alela DQB1*06:02 asociovana s narkolepsii.
Vysledek s vysokou pravdépodobnosti vylucuje diagnosu narkolepsie
s kataplexii.

Detected HLA genotype is not associated with the risk of narcolepsy.
This result excludes this diagnosis with the high probability..

N02_2019

53,2 ng/ul

05:01

06:02

Byla nalezena alela DQB1*06:02 asociovana s narkolepsii.
Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
narkolepsie vzhledem k jeho nizké specifité pro pro tuto diagnosu.

Detected allele DQB1*06:02 is associated with the risk of narcolepsy.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of narcolepsy
because of its low specificity

Pouzity kit: Holotype HLA 24/7

Detekované alely (alelické skupiny): vSechny alely lokusu DQB1
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Laborator: 1

MEZILABORATORNi POROVNANI
,stanoveni hla znak( asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKI{

L. Dosazené | SEROLOGICKE Dosazené
IDENTIFI- PRIBLIZNA HLA body VYJADRENI Interpretace body
KACE vzORK | _KONCEN- Celkové DOSAZENE
TRACEDNA | pQA1* | DQA1* | DQB1* | DQB1* eliove Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body BODY
DQ8 pozitivni Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
2 DQ2 negativni Vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
. . ; . celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagndzu.
€D01.2019 | 49,9ng/ul m:01 XX:XX 03:02 XX:XX 2 Detected HLA genotype is associated with the risk of coeliac
2 disease. This result can’t be interpreted separately as a
confirmation of coeliac disease because of its low specificity.
DQ8 pozitivni Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
2 DQ2 negativni Vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
. ; . celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnozu.
CD02_2019 | 66,8ng/ul 01 m:01 03:02 XX:XX 2 Detected HLA genotype is associated with the risk of coeliac
2 disease. This result can’t be interpreted separately as a
confirmation of coeliac disease because of its low specificity.
DQ2.5 pozitivni Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
3 DQ8 negativni Vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
. . . . celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnozu.
CD03_2019 | 40,9ng/ul m:01 I:05 :01 03:01 2 Detected HLA genotype is associated with the risk of coeliac
3 disease. This result can’t be interpreted separately as a
confirmation of coeliac disease because of its low specificity.
DQ2 negativni Nalezeny genotyp HLA neni asociovany s rizikem celiake. 10
1 DQ8 negativni Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagnézu
. . . . vylucuje.
CD04_2019 | 74,4ng/ul :05 XX:XX 03:01 XX:XX 2 Detected HLA genotype is not associated with the risk of
1 coeliac disease. The result excludes this diagnosis with the
high probability.
DQ8 pozitivni Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
2 DQ2 negativni Vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
. . ; . celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnozu.
CD05_2019 | 51,1ng/ul :01 XX:XX 03:02 XX:XX 2 Detected HLA genotype is associated with the risk of coeliac
2 disease. This result can’t be interpreted separately as a
confirmation of coeliac disease because of its low specificity.




Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

XX:XX = v§echny alely mimo DQA1*02:01, *03:01, *05 / DQB1*02, *03:02

PouZita metodika: PCR-SSP
Pouzity kit: Olerup SSP: DQA1*02,05;DQB1*03,03:02 - SSP
Detekované alely (alelické skupiny): DQA1, DQB1




Laborator: 1

MEZILABORATORNI POROVNANI
,Sstanoveni hla znak( asociovanych s chorobami“ 2019 1. koLo

HLA-B*27

L DosaZené SEROLOGICKE
IDENTIFIKACE | ' IBLIZNA body VYJADRENI Interpretace Dosa-
VZORKU KONCEN: HLA-B® Celkové | DOSAZENE BODY “ene
TRACE DNA body Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body
U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
B*27 pozitivni s ankylosujici spondylitidou. Tento vysledek nelze samostatné
BO1_2019 54,0ng/pl 27:XX XX:XX interpretovat jako potvrzeni ankylosujici spondylitidy vzhledem
k jeho nizké specifité pro tuto diagnosu.
U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
B*27 pozitivni s ankylosujici spondylitidou. Tento vysledek nelze samostatné
B02_2019 56,6ng/pl 27:XX XX:XX interpretovat jako potvrzeni ankylosujici spondylitidy vzhledem
k jeho nizké specifité pro tuto diagnosu.
B*27 negativni U pacienta nebyla nalezena alelicka skupina HLA-B*27
B03_2019 64,4ng/pl XX:XX XX:XX asociovana s ankylosujici spondylitidou.
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocet moznych bodt
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: alelové specificka PCR s interni kontrolou
Pouzity kit: home made PCR
Detekované alely (alelické skupiny): HLA-B*27




Laborator: 2

MEZILABORATORNi POROVNANI

»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKI]

L. Dosaené | SEROLOGICKE Dosazené
IDENTIEI- PRIBLIZNA HLA el VYJADRENI Interpretace body
KACE VZORK | <ONCEN Celkové | DOSAZENE
TRACEDNA | pgal* | DQA1* DQB1* DQB1* Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body BODY
DQ2 negativni | Nalezeny genotyp asociovany s rizikem celiakie. Upozornéni: 10
2 DQ8 pozitivni | Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD01_2019 | 49,9ng/ul 03:01 03:02 celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnézu.
2 2
DQ2 negativni | Nalezeny genotyp asociovany s rizikem celiakie. Upozornéni: 10
2 DQS8 pozitivni | Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD02_2019 | 66,8ng/pl 03:01 03:02 celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnézu.
2 2
DQ2.5 pozitivni | Nalezeny genotyp asociovany s rizikem celiakie. Upozornéni: 10
3 DQ8 negativni | Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD03_2019 | 40,9ng/pl 05:01 05:05 02:01 03:01 celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnézu.
3 2
1 DQ2 negativni | Pfitomnost predispozi¢nich alel nebyla prokazana. Diagndzu 10
CD04_2019 74,4ng/pl 05:05 03:01 DQ8 negativni | celiakie Ize s vysokou pravdépodobnosti vyloucit.
1 2
DQ2 negativni | Nalezeny genotyp asociovany s rizikem celiakie. Upozornéni: 10
2 DQS8 pozitivni | Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD05_2019 | 51,1ng/pl 03:01 03:02 celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnézu.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika: PCR-SSP
Pouzity kit: HISTO TYPE Celiac disease (Medium resolution) CE-1VD, BAG Health Care

Detekované alely (alelické skupiny): DQA1*02, *05, *03:01; DQB1*02, *03

13.5.2019




MEZILABORATORNI POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo

HLA-B*27
Laboratoi: 2
e Dosazené SEROLOGICKE Interpretace
IDENTIFIKACE | ' HIBLIZNA body VYJADRENI Dosa-
VZORKU KONCEN- HLA-B* Ikové DOSAZENE BODY e
TRACE DNA Ciog;'e Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body
B27 pozitivni Pozitivni - v HLA B lokuse byla nalezena alelicka skupina HLA-
B*27 asociovana s ankylozujici spondylitidou a jinymi
B01_2019 54,0ng/ul B27 chronickymi zanétlivymi stavy
B27 pozitivni Pozitivni - v HLA B lokuse byla nalezena alelickd skupina HLA-
B*27 asociovana s ankylozujici spondylitidou a jinymi
B02_2019 56,6ng/pl B27 chronickymi zané&tlivymi stavy
B27 negativni Negativni - v HLA B lokuse nebyla nalezena alelicka skupina HLA-
B*27 asociovana s ankylozujici spondylitidou a jinymi
B03_2019 64,4ng/ul chronickymi zané&tlivymi stavy
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocet moznych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: skupinové specificka end-point PCR

Pouzity kit: in-house metoda, primery publikovany v Zino E. et al: Rapid detection of all HLA-B*27 alleles (B*2701-B*2725) by group-specific polymerase chain reaction. Tissue
Antigens 2004, 63 (1), 88-92.

Detekované alely (alelické skupiny): B*27:01 — B*27:25



Laborator: 3

MEZILABORATORNi POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKI{

L. Dosasené | SEROLOGICKE Dosazené
IDENTIFI. | PRIBLIZNA HLA e VYJADREN Interpretace body
KACE vzORK | _KONCEN- Celkové DOSAZENE
TRACEDNA | pQA1* | DQA1* | DQB1* | DQB1* eliove Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body BODY
DQ2 NEG Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
03/06 2 DQ8 POZ Vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD01_2019 | 49,9ng/ul 03:01 | 01/04/06 | 03:02 04/05 celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnézu.
2 2
DQ2 NEG Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
03/06 2 DQ8 POZ Vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD02_2019 | 66,8ng/pl 03:01 | [§/04/06 03:02 04/05 celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnézu.
2 2
DQ2.5 POZ Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
3 DQ2.2 NEG Vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD03_2019 | 40,9ng/ul 05 - 02 03/06 DQ8 NEG celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnézu.
3 2
1 DQ2 NEG Nalezeny genotyp HLA neni asociovany s rizikem celiakie. 10
CD04_2019 | 74,4ng/ul 05 ./04/05 - 03/06 DQ8 NEG Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagndzu vylucuje.
1 2
DQ2 NEG Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
2 DQ8 POZ Vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD05_2019 | 51,1ng/ul 03:01 | {/04/06 | 03:02 04/05 celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnézu.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocéet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika: end point PCR s detekci na mikrocipech

Pouzity kit: EUROArray HLA-DQ2/DQ8-h Direct (EUROIMMUN)

DETEKOVANE ALELY (ALELICKE SKUPINY): DQA1, DQB1

POZNAMKA: ¢evené oznacené chyby v typizaci nemaji vliv na predispozici k celiakii, nedostatky nejsou penalizovany snizenym hodnocenim.




MEZILABORATORNI POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo

HLA-B*27
Laboratoi: 3
Y DosaZené SEROLOGICKE Interpretace
IDENTIFIKACE PRIBLIZNA body VYJADRENI P I?osa’-
VZORKU KONCEN- HLA-B® Ikové DOSAZENE BODY o
TRACE DNA Cebog;'e Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body
pozitivni Je pritomna alelicka skupina B*27
B01_2019 54,0ng/pl 27
pozitivni
Je pritomna alelicka skupina B*27
B02_2019 56,6ng/ul 27
negativni Neni ptitomna alelicka skupina B*27
B03_2019 64,4ng/ul -
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocet moznych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: end point PCR s detekci na mikroc¢ipech
Pouzity kit: EUROArray HLA-B27 Direct (EUROIMMUN)
Detekované alely (alelické skupiny): HLA-B*27




Laborator: 4

MEZILABORATORNI POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo

ALELY VAZANE S CELIAKII

R HLA Dosaiené | SEROLOGICKE Interoretace Dosazené
IDENTIFI- PRIBLIZNA body VYJADRENI P body
KACE vzoRk | KONCEN- Celkové DOSAZENE
TRACEDNA | pQA1* | DQA1* | DQB1* | DQB1* elkove Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body BODY
DQ2 NEGATIVNI NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
2 DQ8 POZITIVNI Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD01_2019 | 49,9ng/ul 03 - 03:02 celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnozu.
3 2
DQ2 NEGATIVNI NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
2 DQ8 POZITIVNI Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD02_2019 66,8ng/ul 03 - 03:02 celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnozu.
2 2
DQ2.5 POZITIVNi NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
3 DQ8 NEGATIVNI Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD03_2019 | 40,9ng/pl 05:01 05:05 02:01 03:01 celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnozu.
3 2
1 DQ2 NEGATIVNI NALEZENY GENOTYP HLA NEN{ ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
CD04_2019 74,4ng/pl 05:05 03:01 DQ8 NEGATIVNI Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagnozu vylucuje.
1 2
DQ2 NEGATIVNI NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
2 DQS8 POZITIVNI Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD05_2019 | 51,1ng/pl 03 - 03:02 celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnozu.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika: PCR-SSP
Pouzity kit: HISTO TYPE SSP Celiac Disease, Happy Pack, BAG Health Care
Detekované alely (alelické skupiny): DQA1*02:01, *03, *05; DQB1*02, *03:01, *03:02

POZNAMKA: ¢evené oznacené chyby v typizaci nemaji vliv na predispozici k celiakii, nedostatky nejsou penalizovany snizenym hodnocenim.




Laborator: 5

MEZILABORATORNi POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKI{

L. Dosazené SEROLOGICKE Dosazené
IDENTIEI- PRIBLIZNA HLA body VYJADRENI Interpretace body
KACE VZORK | <ONCEN Celkové | DOSAZENE BODY
TRACEDNA | pgal* | DQA1* DQB1* DQB1* body Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
DQ2 NEGATIVNI Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
) DQ8 POZITIVNi Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako
CD01_2019 | 49,9ng/ul | DQA1*03 DQB1*0302 potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro
tuto diagndzu.
3 2
DQ2 NEGATIVNI Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
) DQ8 POZITIVNi Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako
CD02_2019 66,8ng/p.| DQA1*03 DQB1*0302 potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro
tuto diagndzu.
2 2
DQ2.5 CIS POZITIVNi | Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
3 DQ8 NEGATIVNI Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako
CD03_2019 | 40,9ng/ul | DQA1*05 DQB1*02 | DQB1*0301 potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro
tuto diagndzu.
3 2
DQ2 NEGATIVNi Nalezeny genotyp HLA neni asociovany s rizikem 10
0 DQ8 NEGATIVNi celiakie. Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto
CD04_2019 | 74,4ng/ul . diagnézu vyluduje.
1 2
DQ2 NEGATIVNi Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
) DQ8 POZITIVNi Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako
CDO05_2019 51;1ng/l1| DQA1*03 DQB1*0302 potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro
tuto diagndzu.
2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 50
Celkovy pocet moznych bodt 10 10 50
Vysledné hodnoceni 90% 100% 100%

Pouzita metodika: PCR, reverzni hybridizace
Pouzity kit: CELIACSTRIP, OPERON
Detekované alely (alelické skupiny): HLA-DQ2.5 cis (DQA1*05 - DQB1*02 - DRB1*03)




HLA-DQ?2.5 trans (DQA1*05- DQB1*0301 DRB1*11/DRB1*12, DQA1*02- DQB1*02- DRB1*07 — Haplotype 2 DQ2 trans=DQ2.2)
HLA-DQS8 (DQA1*03- DQB1*0302- DRB1*04)



MEZILABORATORNi POROVNANI

»stanoveni hla znak( asociovanych s chorobami” 2019 I. koLo

HLA-B*27
Laboratoi: 5
L. DosaZené SEROLOGICKE Interpretace
IDENTIFIKACE PRIBLIZNA body VYJADRENI Ev)osa’-
VZORKU KONCEN- HLA-B* DOSAZENE BODY o
TRACE DNA Celkové body Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body
B*27 pozitivni U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
s ankylosujici spondylitidou. Tento vysledek nelze samostatné
BO1_2019 54,0ng/ul 27 interpretovat jako potvrzeni ankylosujici spondylitidy vzhledem
k jeho nizké specifité pro tuto diagndzu.
B*27 pozitivni U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
s ankylosujici spondylitidou. Tento vysledek nelze samostatné
B02_2019 56,6ng/ul 27 interpretovat jako potvrzeni ankylosujici spondylitidy vzhledem
k jeho nizké specifité pro tuto diagndzu.
B*27 negativni U pacienta nebyla nalezena alelicka skupina HLA-B*27
B03_2019 64,4ng/pl - asociovana s ankylosujici spondylitidou.
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocet moZnych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: PCR, reverzni hybridizace
Pouzity kit: HLA-B27 StripAssay Viennalab
Detekované alely (alelické skupiny): HLA-B27




Laboratoi: 6

MEZILABORATORNi POROVNANI

,,STANOVEN{ HLA ZNAKU ASOCIOVANYCH S CHOROBAMI® 2019 |. KOLO

ALELY VAZANE S CELIAKIi

PRIBLIZN HLA DosaZené SEROLOGICKE int . Dosatend bod
IDENTIFI- A body VYJADREN{ . SHEHALS LR
KACE | KONCEN- DOSAZENE BODY )
VZORKU TRACE | pgA1* |DQA1* | DQB1* | DQB1* | DRB1* [DRB1* |Celkové body Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
DNA
DQ2 neg. Genotyp s vysokou predispozici k celiakii. 10
DQS8 poz. Upozornéni: tento vysledek nelze interpretovat jako
CDO01_2019 | 49,9ng/pl 03 03:02 04 2 potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto
diagnosu.
2 2
DQ2 neg. Genotyp s vysokou predispozici k celiakii. 10
) DQ8 poz. Upozornéni: tento vysledek nelze interpretovat jako
CD02_2019 | 66,8ng/pl 03 03:02 04 potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto
diagnosu.
2 2
DQ2.5 poz. Genotyp s vysokou predispozici k celiakii. 10
) DQS8 neg. Upozornéni: tento vysledek nelze interpretovat jako
CDO03_2019 | 40,9ng/pl 05 02 03:01 03 11 potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto
diagnosu.
3 2
DQ2 neg. Genotyp bez predispozice k celiakii. 10
1 DQS8 neg. U pacienta/ky nebyly nalezeny alely DQA1 a DQB1 lokust
CD04_2019 | 74,4ng/ul 05 03:01 asociované s celiakii. Vysledek s vysokou pravdépodobnosti
(99,5%) tuto diagnosu vylucuje.
1 2
DQ2 neg. Genotyp s vysokou predispozici k celiakii. 10
) DQS8 poz. Upozornéni: tento vysledek nelze interpretovat jako
CDO05_2019 | 51,1ng/pl 03 03:02 04 potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto
diagnosu.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika: PCR-SSOP
Pouzity kit: Celiac STRIP (Operon)
Detekované alely (alelické skupiny): DQA1*02, DQA1*03, DQA1*05, DQB1*02, DQB1*03:01, DQB1*03:02, DRB1*04, DRB1*07, DRB1*11, DRB1*12




Laborator: 6

MEZILABORATORNI POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo

HLA-B*27

Y DosaZené SEROLOGICKE Interpretace
IDENTIFIKACE PRIBLIZNA body VYJADRENI P I?osa’-
VZORKU KONCEN- HLA-B%27 Ikové DOSAZENE BODY o
TRACE DNA Cebog;'e Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body
U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA B*27 asociovana s
ankylosujici spondylitidou. Tento vysledek nelze samostatné
BO1 2019 54,0ng/pl pozitivni interpretovat jako potvrzeni anlylosujici spondilitidy vzhledem k
- nizké specificité pro tuto diagnozu.
U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA B*27 asociovana s
ankylosujici spondylitidou. Tento vysledek nelze samostatné
B02 2019 56,6ng/pl pozitivni interpretovat jako potvrzeni anlylosujici spondilitidy vzhledem k
- nizké specificité pro tuto diagnozu.
U pacienta nebyla nalezena alelicka skupina HLA B*27
B03 2019 64,4ng/ul negativni asociovana s ankylosujici spondylitidou.
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocet moZnych bodt
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: real-time PCR, analyza krivek tani
Pouzity kit: LightMix HLA B-27, TIB-MOLBIOL
Detekované alely (alelické skupiny): viz. Timann C. et al., Rapid DNA Typing HLA-B27 Allele by Real-Time PCR Using Light Cycler technology. ClinLab. 47 (2001), 131-134.




Laborator: 7

MEZILABORATORNi POROVNANI

»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKI]

. HLA Dosazené | SEROLOGICKE T T Dosazené
IDENTIFI- PRIBLIZNA body VYJADRENI P body
KACE VZORK | _konceN” Celkové DOSAZENE
TRACEDNA | pQA1* | DQA1* | DQB1* | DQBI* | ¢ ov¢ Interpretace v Al (NEPOVINNE)
body BODY
U PACIENTA(KY) BYLY NALEZENY ALELY DQA1 A DQB1 LOKUSU
. | ASOCIOVANE S CELIAKII.
DQ2 negativni . , . . 5
2 DQ8 pozitivni Upozornéni: Tento vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni
CD01_2019 | 49,9ng/ul 03:01 - 03:02 - o celiakie. Diagndzu je potfeba potvrdit daldimi diagnostickymi 10
postupy.
2 2
U PACIENTA(KY) BYLY NALEZENY ALELY DQA1 A DQB1 LOKUSU
.. | ASOCIOVANE S CELIAKII.
DQ2 negativni - , . . .
2 DQ8 pozitivni Upozornéni: Tento vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni
CD02_2019 | 66,8ng/pl 03:01 = 03:02 05/06 P celiakie. Diagndzu je potteba potvrdit daldimi diagnostickymi 10
postupy.
2 2
U PACIENTA(KY) BYLY NALEZENY ALELY DQA1 A DQB1 LOKUSU
DQ2.5 pozitivni ASOOOVVA'\,IE > CELIA,K”' . . ,
3 DQ8 negativni Upozornéni: Tento vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni
CD03_2019 | 40,9ng/ul 05:01 05:05 02:01 03:01 & celiakie. Diagndzu je potieba potvrdit dal$imi diagnostickymi 10
postupy.
3 2
HLA GENOTYP NALEZENY U PACIENTA(KY) NENi ASOCIOVANY
1 DQ2 negativni S RIZIKEM CELIAKIE.
CD04_2019 | 74,4ng/pl 05:05 - 03:01 05/06 DQ8 negativni | Vysledek s vysokou pravdépodobnosti diagnézu celiakie 10
- vyluéuje.
1 2
U PACIENTA(KY) BYLY NALEZENY ALELY DQA1 A DQB1 LOKUSU
. | ASOCIOVANE S CELIAKII.
2 DQ2 negativni Upozornéni: Tento vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni
: - g - D N e o
CD05_2019 51,1ng/ul :01 LER Q8 pozitivni celiakie. Diagndzu je potreba potvrdit dalSimi diagnostickymi =
postupy.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%




Pouzita metodika: SSP-PCR
Pouzity kit: HISTO TYPE Celiac Diasease (BAG)
Detekované alely (alelické skupiny):
DQA1*

*02:01

*03:01:01/03:01:03-03:03:02
*05:01:01:01-05:01:01:02

*05:01:02

*05:02

*05:03/05:06-05:07
*05:05:01:01-05:05:01:03/05:08-05:11

DQB1*

*02:01:01-02:01:06/02:01:08-02:01:20/02:01:22-02:01:23/02:04/02:53Q/02:63,

*02:01:07,

*02:01:21,

*02:02:01:01-02:02:02/02:10-02:12/02:62/02:64,

*02:03,

*02:05/02:13/02:15-02:16/02:18N-02:26/02:28-02:32/02:34-02:47/02:50-02:52,

*02:06,

*02:07:01-02:09/02:27/02:48/02:57/02:59,

*02:14:01-02:14:02,

*02:17,

*02:33/02:49,

*02:54-02:56/02:58N/02:60-02:61,
*03:01:01:01-03:01:01:03/03:01:03-03:01:06/03:01:08-03:01:24/03:01:26/03:01:29-03:01:31/03:16/03:19/03:21-03:22/03:24/03:27-03:29/03:35-03:36/03:42/03:46-03:47/03:49-03:51/03:92-
03:94/03:114-03:116/03:164-03:165/03:169/03:182/03:191/03:196-03:198/03:206 *03:01:02/03:01:07/03:73
*03:01:25/03:01:27-03:01:28/03:44/03:48/03:52-03:57/03:59-03:60/03:71/03:74/03:76-03:78/03:82-03:84N/03:101-03:103/03:108-03:109/03:119-03:122/03:127-03:131/03:134-
03:135/03:139-03:140/03:143-03:144/03:147-03:148/03:150-03:152/03:154/03:157-03:160/03:163/03:166-03:167/03:170-03:173/03:188/03:192-03:193/03:201-03:202/03:208 *03:02:01-
03:02:02/03:02:04/03:02:06-03:02:09/03:02:11-03:02:13/03:02:15-03:02:17/03:05:03-03:05:04/03:32/03:45/03:85/03:190,

*03:02:03/03:05:01-03:05:02/03:181,

*03:02:05/03:07,

*03:02:10,

*03:02:14,

*03:02:18-03:02:19,
*03:03:02:01-03:03:02:04/03:03:04-03:03:13/03:30-03:31/03:33-03:34/03:38-03:39/03:41/03:43/03:79/03:86-03:89/03:91Q/03:95N-03:99Q/03:117/03:168/03:180/03:200
*03:03:03/03:06/03:25/03:72/03:100, 04:01:01-04:02:01/04:02:03-04:02:08/04:02:10-04:07/04:10/04:12-04:27/04:30

*03:04:01

*03:04:02

*03:08

*03:09

*03:10:01-03:10:02
*03:11/03:18/03:37/03:62-03:63/03:66N-03:68/03:81/03:106/03:125/03:146/03:174-03:175/03:178/03:189/03:203-03:205/03:210-03:211/03:213N-03:215

*03:12

*03:13

*03:14:01



*03:14:02
*03:15/03:17:01/03:26/03:40/03:104-03:105/03:110-03:111/03:123-03:124/03:126/03:136/03:141/03:145/03:149/03:155/03:177/03:209/03:212
*03:17:02/03:20/03:65/03:112/03:137/03:156

*03:23:01

*03:23:02

*03:58/03:118N

*03:61/03:132

*03:64

*03:69/03:142/03:207

*03:70/03:179

*03:75/03:162/03:194

*03:80

*03:90N

*03:107

*03:113

*03:133/03:187

*03:138

*03:153/03:161

*03:176

*03:183

*03:184

*03:185

*03:186

*03:195

*03:199

*04:02:02

*04:02:09/04:08/04:28-04:29/04:31-04:32
*05:01:01:01-05:01:17/05:01:19/05:01:21-05:02:12/05:03:01:01-05:03:09/05:03:11-05:03:16/05:04-05:33/05:35-05:43/05:45-05:50/05:52-05:71/05:73-05:90N/05:96/05:102-05:108,
06:01:01-06:02:23/06:02:25-06:03:16/06:03:18/06:03:20-06:04:07/06:04:09-06:14:02/06:15:01-06:22:03/06:24-06:32:01/06:33-06:57/06:59-06:66/06:68-6:72/06:74-06:89/06:91-
06:121/06:123-06:144N/06:146:01/06:147/06:149-06:150/06:152-06:161/06:163-06:166/06:185-06:189

*05:01:18/05:03:10/05:34/05:44/05:72, 06:03:17/06:73
*05:01:20/05:02:13/05:03:17/05:91-05:92/05:94-05:95/05:97-05:101/05:109,06:02:24/06:03:19/06:14:03/06:32:02/06:146:02/06:168/06:170/06:172-06:173/06:175-06:184/06:190/06:192-
06:197

*05:93, 06:191

*06:04:08

*06:58/06:122/06:148

*06:145

*06:169/06:171/06:174



Laborator: 7

MEZILABORATORNi POROVNANI
,stanoveni hla znak( asociovanych s chorobami” 2019 I. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKII

B0 3N A Dosazené SEROLOGICKE Dosazené
IDENTIFI-KACE | ' TIBLIZNA HLA body VYJADREN( IHETIEEES body
VZORK KONCEN-
TRACEDNA | pqoaz* DQA1* DQB1* DQB1* |Celkové body |DOSAZENE BODY Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
DQ2 negativni U PACIENTA(KY) BYLY NALEZENY ALELY DQA1 A DQB1 LOKUSU 10
DQ8 pozitivni ASOCIOVANE S CELIAKII.
CDO01_2019 49,9ng/pl 03 - 03:02 - 2 Upozornéni: Tento vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni
celiakie. Diagndzu je potreba potvrdit dalSimi diagnostickymi postupy.
2 2
DQ2 negativni U PACIENTA(KY) BYLY NALEZENY ALELY DQA1 A DQB1 LOKUSU 10
DQ8 pozitivni ASOCIOVANE S CELIAKII.
. 2 Upozornéni: Tento vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni
CD02_2019 66,8ng/ul LE ) =102 ) celiakie. Diagndzu je potieba potvrdit dal$imi diagnostickymi
postupy.
2 2
DQ2.5 pozitivni U PACIENTA(KY) BYLY NALEZENY ALELY DQA1 A DQB1 LOKUSU 10
DQS8 negativni ASOCIOVANE S CELIAKII.
3 Upozornéni: Tento vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni
CD03_2019 40,9ng/ul 05 ) 02 ) celiakie. Diagnézu je potieba potvrdit daldimi diagnostickymi
postupy.
3 2
DQ2 negativni HLA GENOTYP NALEZENY U PACIENTA(KY) NENi ASOCIOVANY S 10
1 DQ8 negativni RIZIKEM CELIAKIE.
CD04_2019 74,4ng/ul 05 ) . . Vysledek s vysokou pravdépodobnosti diagndzu celiakie vyluéuje.
1 2
DQ2 negativni U PACIENTA(KY) BYLY NALEZENY ALELY DQA1 A DQB1 LOKUSU 10
DQ8 pozitivni ASOCIOVANE S CELIAKII.
. 2 Upozornéni: Tento vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni
CD05_2019 51,1ng/ul 03 ) 03:02 . celiakie. Diagndzu je potieba potvrdit daldimi diagnostickymi
postupy.
2 2
Celkovy poéet ziskanych bodti 10 10 50
Celkovy poéet moznych bodt 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika: real-time PCR
Pouzity kit: EliGene ® Coeliac 3.0 RT (Elisabeth Pharmacon)
Detekované alely (alelické skupiny): DQA1*05, DQA1*02, DQA1*03, DQB1*02, DQB1*03:02




Mezilaboratorni porovnani
,stanoveni hla znakd asociovanych s chorobami” 2019 1. koLo

HLA-B*27
Laborator: 7
e Dosazené SEROLOGICKE Interoretace
VZORKU o HLA-BY lové | DOSAZENE BODY zene
TRACE DNA cio:;e Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body
U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
s ankylozujici spondylitidou. Tento vysledek nelze samostatné
BO1 2019 54,0ng/pl 27 - interpretovat jako potvrzeni této diagnozy vzhledem k jeho nizké
B specifité.
U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
s ankylozujici spondylitidou. Tento vysledek nelze samostatné
B0O2 2019 56,6ng/ul 27 _ interpretovat jako potvrzeni této diagnozy vzhledem k jeho nizké
- ’ specifité.
U pacienta nebyla nalezena alelicka skupina HLA-B*27.
B03_2019 64,4ng/ul - -
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocéet moznych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: real-time PCR
Pouzity kit: HISTO TYPE B*27 Q
Detekované alely (alelické skupiny): B*27:01-17, 19-21, 24-28, 30-47, 76-84, 86-156, 158-164



MEZILABORATORNI POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo

HLA-B*27
Laborator: 7
e Dosazené SEROLOGICKE Interoretace
VZORKU o HLA-BY lové | DOSAZENE BODY zene
TRACE DNA cio:;e Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body
U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
s ankylozujici spondylitidou. Tento vysledek nelze samostatné
BO1 2019 54,0ng/pl 27 - interpretovat jako potvrzeni této diagnozy vzhledem k jeho nizké
B specifité.
U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
s ankylozujici spondylitidou. Tento vysledek nelze samostatné
B02 2019 56,6ng/l 27 _ interpretovat jako potvrzeni této diagnézy vzhledem k jeho nizké
- ’ specifité.
U pacienta nebyla nalezena alelicka skupina HLA-B*27.
B03_2019 64,4ng/ul - -
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocéet moznych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: realtime PCR
Pouzity kit: HLA-B*27 (Clonit)
Detekované alely (alelické skupiny): HLA-B*27:01 az HLA-B*27:95




Laborator: 7

MEZILABORATORNI POROVNANI
»stanoveni hla znak( asociovanych s chorobami“ 2019 l.koLo
NARKOLEPSIE

RIBLIZNA Dosazené Interpretace
IDENTIFIKACE | P TUBLIZNA body Dosazené
KONCENTRA DQB1*
VZORKU CElkové L body
CEDNA Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body
U PACIENTA(KY) NEBYLA NALEZENA ALELA DQB1*06:02.
Vysledek s vysokou pravdépodobnosti diagndzu narkolepsie
NO01_2019 51,4ng/ul = vylucuje.
U PACIENTA(KY) BYLA NALEZENA ALELA DQB1*06:02
ASOCIOVANA S NARKOLEPSII.
Upozornéni: Tento vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni
N02_2019 53,2ng/ul 06:02 narkolepsie. Diagndzu je potfeba potvrdit daldimi diagnostickymi
postupy.
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy poéet moznych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: SSP-PCR

Pouzity kit: HISTO TYPE NARCOLEPSY (BAG)
Detekované alely (alelické skupiny): DRB1*15:01,02,03, 78, DQA1*01:02, DQB1*03:23, 04:01, 06:02, 06:06, 06:10, 06:20, 06:22, 06:31, 06:156
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MEZILABORATORNi POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKI{

L. Dosasené | SEROLOGICKE Dosazené
IDENTIFI- PRIBLIZNA HLA body VYJADRENI Interpretace body
KACE VZORK KONCEN- Celkové DOSAZENE
TRACEDNA | pQA1* | DQA1* DQB1* DQB1* body oy Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
DQ2 negativni | NALEZENY HLA GENOTYP JE ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
DQ8 POZITIVNI | CELIAKIE. Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako
CDO01_2019 | 49,9ng/ul 03 XX 03:02 XX 2 potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto
diagnodzu.
3 2
DQ2 negativni NALEZENY HLA GENOTYP JE ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
) DQ8 POZITIVNI | CELIAKIE. Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako
CD02_2019 66,8ng/ul 03 01 03:02 XX potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto
diagnodzu.
2 2
DQ2.5 NALEZENY HLA GENOTYP JE ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
3 POZITIVNI, CELIAKIE. Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako
CD03_2019 40,9ng/pl 05:01 05 02:01 03:XX DQ8 negativni | potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto
diagndzu.
3 2
DQ2, DQ8 NALEZENY HLA GENOTYP NENi ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
1 negativni CELIAKIE. Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagndzu
CDh04_2019 74,4ng/ul 01 05 03:XX XX vylu€uje.
1 2
DQ2 negativni, | NALEZENY HLA GENOTYP JE ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
) DQ8 POZITIVNI | CELIAKIE. Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako
CD05_2019 51,1ng/pl 03 XX 03:02 XX potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto
diagnodzu.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika: PCR-SSP
Pouzity kit: Olerup SSP DQA1*02, *05; DQB1*02, *03:02

Detekované alely (alelické skupiny): Olerup: DQA1*02, 05; DQB1*02, *03 ;
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MEZILABORATORNI POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo

HLA-B*27

RIBLIZNA Dosazené SEROLOGICKE Interpretace
IDENTIFIKACE PRIBLIZNA body VYJADRENI P I?osa’-
VZORKU KONCEN- HLA-B* Ikové DOSAZENE BODY o
TRACE DNA Cebog;'e Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body
U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana s
ankylozujici spondylitidou. Tento vysledek nelze samostatné
interpretovat jako potvrzeni této diagndzy vzhledem k jeho nizké
B01_2019 54,0ng/pl 27 XX specifité.
U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana s
ankylozujici spondylitidou. Tento vysledek nelze samostatné
interpretovat jako potvrzeni této diagndzy vzhledem k jeho nizké
B02_2019 56,6ng/ul 27 XX specifité.
HLA-B*27 negativni.
B03_2019 64,4ng/pl XX XX
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocet moznych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: PCR-SSP
Pouzity kit: HLA-B*27
Detekované alely (alelické skupiny): B*27




MEZILABORATORNi POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKI{

Laborator: 9

L. Dosasené | SEROLOGICKE Dosazené
IDENTIFI. | PRIBLIZNA HLA e VYJADREN Interpretace body
KACE vzORK | _KONCEN- Ikové DOSAZENE
TRACEDNA | pqa1* | pai* | pasi* | pqei* | Ccelkove Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body BODY
DQ2 negativni  [Nalezeny HLA genotyp asociovany s rizikem celiakie. 10
2 DQ8 pozitivni  [Upozornéni: Tento vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni
CD01_2019 | 49,9ng/ul 03:01 XX:XX 03:02 XX:XX celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro dané onemocnéni
2 2
DQ2 negativni  [Nalezeny HLA genotyp asociovany s rizikem celiakie. 10
2 DQ8 pozitivni  [Upozornéni: Tento vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni
CD02_2019 | 66,8ng/pl 03:01 XX:XX 03:02 05/06 celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro dané onemocnéni
2 2
DQ2.5 pozitivni [Nalezeny HLA genotyp asociovany s rizikem celiakie. 10
3 DQ8 negativni  [Upozornéni: Tento vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni
CD03_2019 | 40,9ng/ul 05:01 05:05 02:01 03:01 celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro dané onemocnéni
3 2
1 DQ2 negativni | Nalezeny HLA genotyp neni asociovany s rizikem celiakie. 10
CD04_2019 | 74,4ng/ul 05:05 XX:XX 03:01 05/06 DQ8 negativni | Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagndzu vylucuje.
1 2
DQ2 negativni  [Nalezeny HLA genotyp asociovany s rizikem celiakie. 10
2 DQ8 pozitivni  [Upozornéni: Tento vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni
CD05_2019 | 51,1ng/ul 03:01 XX:XX 03:02 XX:XX celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro dané onemocnéni
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodt 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika: PCR-SSP
Pouzity kit: Histo Type Celiac Disease, Lot.: 721S2; exp.: 06/2020

Detekované alely (alelické skupiny): DQA1*02:01, *03:01, *05; DQB1*02, *03;*05/*06; XX:XX jakakoliv alela




MEZILABORATORNI POROVNANI
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HLA-B*27
Laboratoi: 9
PRIBLIZNA Dosazen SEROLOGICKE Interpretace Dosa-
IDENTIFIKACE body VYJADRENI ~0sa
VZORKU KONCEN- HLA-B" Celkové DOSAZENE BODY “ene
TRACE DNA body Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body
V HLA- B lokuse byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27
asociovana s ankylozujici spondylitidou a jinymi chronickymi
o zanétlivymi stavy.
BO1_2019 54,0ng/pl B*27 XX:XX B27 pozitivni Tento vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni diagndzy
vzhledem k jeho nizké specifité pro dané onemocnéni.
V HLA- B lokuse byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27
asociovana s ankylozujici spondylitidou a jinymi chronickymi
B27 pozitivni zanétlivymi stavy.
B02_2019 56,6ng/ul B*27 nEE Tento vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni diagndzy
vzhledem k jeho nizké specifité pro dané onemocnéni.
V HLA- B lokuse nebyla nalezena alelicka skupina HLA-B*27
B27 negativni asociovana s ankylozujici spondylitidou a jinymi chronickymi
B03_2019 64,4ng/l XX:XX XX:XX L e —
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocet moznych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: PCR-SSP
Pouzity kit: Histo Type B*27 Low; Lot.: 852BS1, exp.: 03/2020
Detekované alely (alelické skupiny): B*27 ; XX:XX jakakoliv alela



MEZILABORATORNI POROVNANI
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NARKOLEPSIE

Laborator: 9

. L Dosazené

IDENT | PRIBLIZNA el Interpretace Dosazené
IFIKACE KONCENTRA DQB1* IKové body
VZORKU CE DNA czog;’e Interpretace v AJ (NEPOVINNE)

Prokazédna nepfitomnost alely DQB1*06:02 asociované
s diagndzou narkolepsie. Vysledek s vysokou pravdépodobnosti

N01_2019 51,4ng/ul XX:XX XX:XX e e e
Prokdzana pritomnost alely DQB1*06:02 asociované s diagnézou
narkolepsie.

N02_2019 53,2ng/ul 06:02 XX:XX Tento vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni narkolepsie

vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagndzu.

Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy poéet moznych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: PCR-SSP

Pouzity kit: Histo Type Narcolepsy, Lot.: 406Z4; exp.: 08/2019

Detekované alely (alelické skupiny): DR*15; DQA1*01; DQB1*03:23,217 / 06:11:01,11:03, 24, 118:01-118:03, 201; DQB1*04:01:01-02:04, 02:06,02:08-03:02,06-08, 10, 11w-25N, 26-
40/*03:132/*05:38, 119/*06:06;

DQB1*06:02:01:01-02:04, 02:06-02:11w, 02:12, 02:13, 02:15-02:26, 16, 19:02, 37, 47-50w,51:02,68,70-75N, 76,77N-81,83,84,95,97,106w,107w,109,111,112N-117,122,124-127,131w,136-
138,146:01-147,150-152,159,161,163,166,173-176,178,179N,182,183,188,192,197,198,200,208,211,213,215,216N,219,224-228,232,235,236; DQB1*06:10,13:01-
14:03,23,29,51:01w,82,96,123,130,162,206:01,206:02; DQB1*06:02:05,02:14w,15:01,15:02,19:01,46; DQB1*06:20,33, DQB1*06:31/*05:03:12,43:02

DQB1*06:156

XX:XX jakéakoliv alela
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ALELY VAZANE S CELIAKII

L. Dosasené | SEROLOGICKE Dosazené
IDENTIFI. | PRIBLIZNA HLA e VYJADREN Interpretace body
KACE vzORK | _KONCEN- Ikové DOSAZENE
TRACEDNA | pqa1* | pai* | pasi* | pqei* | Ccelkove Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body BODY
DQ2 negativni | Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
2 DQ8 pozitivni | Vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD01_2019 | 49,9ng/ul 03:01 | 01/04/06 | 03:02 04/05 celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnosu.
2 2
DQ2 negativni | Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
2 DQ8 pozitivni | Vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD02_2019 | 66,8ng/pl 03:01 | 01/04/06 | 03:02 04/05 celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnosu.
2 2
DQ2.5 pozitivni | Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
3 DQ8 negativni | Vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD03_2019 | 40,9ng/ul 05 02 03/06 celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnosu.
3 2
1 DQ2 negativni | Nalezeny genotyp HLA neni asociovany s rizikem celiakie. 10
CD04_2019 | 74,4ng/ul 05 01/04/06 03/06 DQ8 negativni | Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagnosu vyluuje.
1 2
DQ2 negativni | Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
2 DQ8 pozitivni | Vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD05_2019 | 51,1ng/ul 03:01 | 01/04/06 03:02 04/05 celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnosu.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodt 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika: End point PCR + hybridizace na mikroc¢ipu

Pouzity kit: Euroarray HLA-DQ2/DQ8-h Direct
Detekované alely (alelické skupiny):

DQA1*02, DQA1*03, DQA1*05, DQA1*03:01, DQA1*03:02, DQA1*01/04/06

DQB1*02, DQB1*03:02, DQB1*03/06, DQB1*04, , DQB1*05
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HLA-B*27

IDENTIFIKACE
VZORKU

PRIBLIZNA
KONCEN-
TRACE DNA

HLA-B*

Dosazené
body

SEROLOGICKE
VYJADRENI

Interpretace

Celkové
body

DOSAZENE BODY

Interpretace v AJ (NEPOVINNE)

Dosa-Zené
body

B01_2019

Alespon 1 alela

54,0ng/pl 27

HLA-B*27 pozitivni

U pacienta byla prokazana pritomnost skupiny alel HLA-B*27,
ktera je vyznamné asociovand se spondyloartropatiemi
(pfedevsim ankylosujici spondylitidou — Bechtérevova choroba,
reaktivnimi artropatiemi, psoriatrickou artritidou apod.) a akutni
predni uveitidou. Tento pozitivni vysledek nelze sdm osobé
interpretovat jako potvrzeni diagnézy vzhledem k jeho nizké
specifité: v bélosské populaci se alela HLA-B*27 vyskytuje u
zhruba 8% jedincu, ale pouze u 3% z nich dojde k rozvoji nékteré
formy vyse uvedenych onemocnéni.

B02_2019

Alespon 1 alela

56,6ng/ul 7

HLA-B*27 pozitivni

U pacienta byla prokazana pritomnost skupiny alel HLA-B*27,
ktera je vyznamné asociovana se spondyloartropatiemi
(predevsim ankylosujici spondylitidou — Bechtérevova choroba,
reaktivnimi artropatiemi, psoriatrickou artritidou apod.) a akutni
predni uveitidou. Tento pozitivni vysledek nelze sdm osobé
interpretovat jako potvrzeni diagnézy vzhledem k jeho nizké
specifité: v bélosské populaci se alela HLA-B*27 vyskytuje u
zhruba 8% jedincl, ale pouze u 3% z nich dojde k rozvoji nékteré
formy vySe uvedenych onemocnéni.

B03_2019

64,4ng/ul -

HLA-B*27 negativni

U pacienta nebyla prokazana pritomnost skupiny alel HLA-B*27,
ktera je asociovana se spondyloartropatiemi.

Celkovy pocet ziskanych bodu

Celkovy pocet moznych bodu

Vysledné hodnoceni

100%

100%

Pouzita metodika: End point PCR + hybridizace na mikrocipu

Pouzity kit: Euroarray HLA-B27 Direct (Euroimmun)
Detekované alely (alelické skupiny): alelickéd skupina HLAB*27 (primery pro amplifikaci exonu 2 a exonu 3)
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MEZILABORATORNi POROVNANI
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ALELY VAZANE S CELIAKI]

. HLA Dosazené | SEROLOGICKE NN DosaZené
KACE vzORK | _KONCEN- Celkové DOSAZENE
TRACEDNA | pQA1* DQA1* DQB1* DQB1* elkove Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body BODY
BQ:2 " negativnl Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
2 DQ8 pozitivni Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie
CD01_2019 49,9ng/pl 03 03:02 vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnosu.
2 2
DQ 2 nega.tilvm'l Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
2 DQ 8 pozitivni Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie
CD02_2019 66,8ng/ul 03 03:02 vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnosu.
2 2
Q2.5 pozitivni  INalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
2 DQ8 negativni Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie
CD03_2019 40,9ng/ul 05 02 vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnosu.
3 2
1 DQ2 negativni | Nalezeny genotyp HLA neni asociovany s rizikem celiakie. 10
CD04_2019 74,4ng/pl 05 DQ8 negativni Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagndzu vyluéuje.
1 2
DQ2 negativni  INalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
2 DQ8 pozitivni Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie
CD05_2019 51,1ng/ul 03 03:02 vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnosu.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika: PCR - SSP

Pouzity kit: HISTO TYPE Celiac Disease Happy Pack, BAG Health Care

Detekované alely (alelické skupiny): ve vysledcich pro lokusy HLA-DQBI1* a DQA1* je vzdy uvedena prvni (statisticky nej¢astéjsi) alela pro danou reaktivitu. Nelze vyloucit pfitomnost
nékteré ze vzacnéjsich alel se stejnou reaktivitou, jejichz vycet je k dispozici v laboratofi.
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MEZILABORATORNI POROVNANI
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HLA-B*27

RIBLIZNA Dosazené SEROLOGICKE Interpretace
IDENTIFIKACE | ' RIBLIZNA body VYJADRENI P Dosa-
VZORKU KONCEN- HLA-B® Ikové DOSAZENE BODY o
TRACE DNA Cebog;'e Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body
B*27 pozitivni Byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
s ankylosujici spondylitidou a jinymi chronickymi zanétlivymi
pozitivni stavy
BO1_2019 54,0ng/pl (alespoii jedna Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
alela) ankylosujici spondylitidy vzhledem k nizké specificité pro tuto
diagnosu.
B*27 pozitivni Byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
s ankylosujici spondylitidou a jinymi chronickymi zanétlivymi
pozitivni stavy
B02_2019 56,6ng/pl (alespoii jedna Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
alela) ankylosujici spondylitidy vzhledem k nizké specificité pro tuto
diagnosu.
B*27 negativni U pacienta nebyla nalezena alelicka skupina HLA-B*27
BO3 2019 64,4ng/pl negativni asociovana s ankylosujici spondylitidou.
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocet moznych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: PCR-SSP
Pouzity kit: Histo Type B27; BAG Health Care
Detekované alely (alelické skupiny): jen B*27




Laborator: 12

MEZILABORATORNi POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKI{

L. Dosasené | SEROLOGICKE Dosazené
IDENTIFI. | PRIBLIZNA HLA e VYJADREN Interpretace body
KACE vzORK | _KONCEN- Celkové DOSAZENE
TRACEDNA | pQA1* | DQA1* | DQB1* | DQB1* eliove Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body BODY
DQ2 negativni  [Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. Tento 10
2 DQ8 pozitivni  |vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie
; vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagndzu.
€D01_2019 49,9ng/ul 03 03:02 2 Detected HLA genotype is associated with the risk of coeliac
2 dissease. This result can not be separately interpreted as a
confirmation of celiac disease because of its low specificity.
DQ2 negativni  [Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. Tento 10
2 DQ8 pozitivni  |vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie
; vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagndzu.
€D02_2019 66,8ng/l 03 03:02 2 Detected HLA genotype is associated with the risk of coeliac
2 dissease. This result can not be separately interpreted as a
confirmation of celiac disease because of its low specificity.
DQ2.5 pozitivni |Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. Tento 10
3 DQ8 negativni  |vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie
. vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagndzu.
Cb03_2019 40,9ng/ul 05 02 03:01 2 Detected HLA genotype is associated with the risk of coeliac
3 dissease. This result can not be separately interpreted as a
confirmation of celiac disease because of its low specificity.
DQ2 negativni | Nalezeny HLA genotyp neni asociovany s rizikem celiakie, 10
1 L , . , . -
DQ8 negativni | vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagndzu vylucuje.
CD04_2019 74,4ng/ul 05 03:01 2 Detected HLA genotype is not associated with the risk of
1 coeliac dissease. The result excludes this diagnosis with the
high probability.
DQ2 negativni  [Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. Tento 10
2 DQ8 pozitivni  |vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie
; vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagndzu.
CD05_2019 51,1ng/ul 03 03:02 2 Detected HLA genotype is associated with the risk of coeliac
2 dissease. This result can not be separately interpreted as a
confirmation of celiac disease because of its low specificity.
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%




PouZita metodika: PCR-SSP
Pouzity Kkit: Olerup SSP DQA1*02,05, DQB1*02,03:02
Detekované alely (alelické skupiny): DQA1*02,05, DQB1*02, 03:02



MEZILABORATORNI POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo

HLA-B*27
Laboratoi: 12
e Dosazené SEROLOGICKE Interpretace
IDENTIFIKACE | ' HIBLIZNA body VYJADRENI Dosa-
VZORKU KONCEN- HLA-B* Ikové DOSAZENE BODY e
TRACE DNA cio:;e Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body
Alelicka skupina B*27 je pfitomna.
Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
diagnozy.
B01_2019 54,0 | 27 -
- ng/u The presence of the allele of group HLA-B*27 was detected. This
result can not be separately interpreted as a confirmation of
disease because of its low specificity.
Alelicka skupina B*27 je pfitomna.
Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
diagndzy.
B02_2019 56,6 | 27 .
- ne/u The presence of the allele of group HLA-B*27 was detected. This
result can not be separately interpreted as a confirmation of
disease because of its low specificity.
Alelicka skupina B*27 neni pfitomna.
B03_2019 64,4ng/pl -
The presence of the allele of group HLA-B*27 was not detected.
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy poéet moznych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: alelové specifickd PCR s interni kontrolou

Pouzity kit: home made PCR

Detekované alely (alelické skupiny): HLA-B*27




Laboratoi: 12

MEZILABORATORNI POROVNANI
»stanoveni hla znak( asociovanych s chorobami“ 2019 l.koLo
NARKOLEPSIE

PRIBLIZNA Dosazené Interpretace
IDENTIFIKACE body Dosazené
KONCENTRA DQB1*
VZORKU Celkové 3 body
CEDNA Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body

Prokazana nepritomnost alely DQB1*06:02 asociované s

diagndzou narkolepsie. Vysledek s vysokou pravdépodobnosti

tuto diagnozu vylucuje.

N01_2019 51,4ng/ul i The presence of the allele of group DQB1*06:02 was not

detected. The result excludes the diagnosis of narcolepsy with

the high probability.

Prokazana pritomnost alely DQB1*06:02 asociované s diagndzou
narkolepsie.

Tento vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni narkolepsie

N02_2019 53,2ng/ul 06:02 vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnézu.

The presence of the allele of group DQB1*06:02 was detected.

This result can not be separately interpreted as a confirmation of
narcolepsy because of its low specificity.

Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy poéet moznych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika:
Pouzity kit:

Detekované alely (alelické skupiny):

PCR-SSP

Histo Type Narcolepsy, BAG Health Care
DRB1*15:01,02,03, 78, DQA1*01:02, DQB1*03:23, 04:01, 06:02, 06:06, 06:10, 06:20, 06:22, 06:31, 06:156




Laborator: 13

MEZILABORATORNI POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo

ALELY VAZANE S CELIAKII

.. Dosazené | SEROLOGICKE Dosazené
IDENTIEI- PRIBLIZNA HLA el VYJADRENI Interpretace body
KACE VZORK | LONCEN" kové | DOSAZENE
TRACEDNA | pqa1* | pa1* | paei* | pqei* | Ccelkove Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body BODY
DQ2 negativni | Nalezeny HLA genotyp je asociovan s rizikem celiakie. Tento 10
2 DQ8 pozitivni | vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD01_2019 | 49,9ng/pl 03:01 nt 03:02 nt celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnézu.
2 2
DQ2 negativni | Nalezeny HLA genotyp je asociovan s rizikem celiakie. Tento 10
2 DQ8 pozitivni | vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD02_2019 | 66,8ng/ul 03:01 nt 03:02 05:01 celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagndzu.
2 2
DQ2.5 pozitivni | Nalezeny HLA genotyp je asociovan s rizikem celiakie. Tento 10
3 DQ8 negativni | vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD03_2019 | 40,9ng/pl 05:01 05:05 02:01 03:01 celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnézu.
3 2
1 DQ2 negativni | Nalezeny HLA genotyp neni asociovan s rizikem celiakie. Tento 10
CD04_2019 | 74,4ng/ul 05:05 nt 03:01 .:01 DQ8 negativni | vysledek s vysokou pravdépodobnosti vylucuje tuto diagndzu.
1 2
DQ2 negativni Nalezeny HLA genotyp je asociovan s rizikem celiakie. Tento 10
2 DQ8 pozitivni vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD05_2019 | 51,1ng/pl 03:01 nt 03:02 nt celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnézu.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocéet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika: PCR-SSP

Pouzity kit: Histo Type Celiac Disease Happy Pack, BAG Health Care, lot number 72152

Detekované alely (alelické skupiny): DQA1*02, 03, *05; DQB1 *02, *03, *05, *06. U tohoto kitu nelze jednozna¢né ur¢it, zda se jedna o DQB1*05 ¢i DQ*06 (sérologicky DG5(1) a

DQ6(1).

POZNAMKA: ¢evené oznalené chyby v typizaci nemaji vliv na predispozici k celiakii, nedostatky nejsou penalizovany snizenym hodnocenim.




Laboratoi: 14

MEZILABORATORNi POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKI{

L. Dosasené | SEROLOGICKE Dosazené
IDENTIFI. | rooHZNA HLA body VYJADREN{ Interpretace body
KACE vzORk | _KONCEN- Celkové DOSAZENE
TRACEDNA | pQA1* | DQA1* | DQB1* | DQB1* Eo:;’e BODY Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
DQ8 POZITIVNI NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM
DQ2 negativni CELIAKIE. 10
CDO1_2019 | 49,9ng/ul 03:01 03:02 2 Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnosu.
2 2
DQS8 POZITIVNI NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
) DQ2 negativni CELIAKIE.
CD02_2019 66,8ng/ul 03:01 03:02 Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnosu.
2 2
DQ2.5 NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
5 POZITIVNi CELIAKIE.
CD03_2019 | 40,9ng/ul 05:01 05:05 02:01 03:01 DQ8 negativni | Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnosu.
3 2
DQ2 negativni NALEZENY GENOTYP HLA NENi ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
1 DQ8 negativni CELIAKIE.
CD04_2019 | 74,4ng/pl 05:05 03:01 Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagnosu vyluéuje.
1 2
DQ8 POZITIVNI NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
) DQ2 negativni CELIAKIE.
CD05_2019 | 51,1ng/pl 03:01 03:02 Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnosu.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

PouZita metodika: PCR-SSP
Pouzity kit: HISTO TYPE Celiac Disease (BAG Healthcare)

Detekované alely (alelické skupiny): DQA1*02, DQA1*03, DQA1*05; DQB1*02, DQB1*03




MEZILABORATORNI POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami” 2019 I. koLo

HLA-B*27
Laboratoi: 14
L Dosazené SEROLOGICKE Interpretace
IDENTIFIKACE PRIBLIZNA body VYJADRENI I?osa’-
VZORKU g HLA-BT Ikové DOSAZENE BODY wene
TRACE DNA Cebog;'e Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body
U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
s ankylozujici spondylitidou. Tento vysledek nelze samostatné
B01_2019 54,0ng/ul 27 - interpretovat jako potvrzeni této diagndzy vzhledem k jeho nizké
specifité.
U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
s ankylozujici spondylitidou. Tento vysledek nelze samostatné
B02 2019 56,6ng/ul 27 : interpretovat jako potvrzeni této diagndzy vzhledem k jeho nizké
- ’ specifité.
HLA-B*27 - NEGATIVNI
B03_2019 64,4ng/ul = -
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocéet moznych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika:
Pouzity kit: HLA-B*27 (Clonit)
Detekované alely (alelické skupiny): HLA-B*27



Laborator: 15

MEZILABORATORNiI POROVNANI

»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami” 2019 I. koLo

ALELY VAZANE S CELIAKII

SRIBLIINA HLA Dosazené SERO!.OVGICIfE S - Dosazené
IDENTIFI- body VYJADRENI body
KACE VZORK | _KONCEN" Celkové DOSAZENE
TRACEDNA | pqal* | DQA1* DQB1* DQB1* Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body BODY
DQ8 pozitivni, |NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
2 DQ2.5aDQ2.2 [Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CDO01_2019 | 49,9ng/ul 03:01 03:02 negativni celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagndzu.
2 2
DQS8 pozitivni, NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
2 DQ2.5aDQ2.2 |Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD02_2019 | 66,8ng/pl 03:01 03:02 negativni celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagndzu.
2 2
DO‘%'_S ; NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. g
3 [pezRAlf, (DAL Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD03_2019 40,9ng/ul 05 02 @ DQZ.'Z , celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagndzu.
negativni
3 2
DQ8 negativni, | NALEZENY GENOTYP HLA NENI ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
1 DQ2.5 a DQ2.2 | CELIAKIE. Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagnézu
CD04_2019 | 74,4ng/ul 05 e | ke,
1 2
DQS8 pozitivni, NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
2 DQ2.5 a DQ2.2 | Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD05_2019 51,1ng/ul 03:01 03:02 negativni celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagndzu.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

PouzZita metodika: DNA microarray
Pouzity kit: HLA DQ2/DQ8 Direct (EUROIMMUN)
Detekované alely (alelické skupiny): HLA-DQA1*02, HLA-DQA1*03, HLA-DQA1*05, HLA-DQA1*01/*04/*06, HLA-DQA1*03:01, HLA-DQA1*03:02/03:03,




HLA-DQB1*02, HLA-DQB1*03:02

MEZILABORATORNI POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo

HLA-B*27
Laboratoi: 16
e Dosazené SEROLOGICKE Interpretace
IDENTIFIKACE | ' BLIZNA body VYJADRENI Dosa-
VZORKU iy HLA-BT Ikové DOSAZENE BODY ene
TRACE DNA Cebog;’e Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body
U pacienta byla prokazana pritomnost alelické skupiny HLA-B*27
. asociované se spondylartropatiemi a akutni predni uveitidou.
BO1 2019 54,0ng/ul f 27 Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
pritomen diagnosy.
U pacienta byla prokazana pritomnost alelické skupiny HLA-B*27
asociované se spondylartropatiemi a akutni predni uveitidou.
B02 2019 56,6ng/ul B* 27 Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
- ’ pfitomen diagnosy.
. U pacienta nebyla prokazana pritomnost alelické skupiny
B03 2019 64,4ng/pl B* 27 HLA-B*27 asociované se spondylartropatiemi.
= ! nepfitomen
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocet moznych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: PCR-SSP
Pouzity kit: BAG - HISTO TYPE B 27 low, Lot . 852BS1
Detekované alely (alelické skupiny): B* 27




Laborator: 17

MEZILABORATORNi POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKI{

L. Dosasené | SEROLOGICKE Dosazené
IDENTIFI. | PRIBLIZNA HLA e VYJADREN Interpretace body
KACE VZORK KONCEN- Celkové DOSAZENE
TRACEDNA | pQA1* | DQA1* DQB1* DQB1* body oy Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
DQ8 pozitivny/ | Najdeny genotype HLA je asociovany s rizikom celiakie, 10
DQ2 negativny | tento vysledok nie je mozné samostatne interpretovat
CDO1_2019 | 49,9ng/ul 03:01 *Pozn. 03:02 *Pozn. 2 ako potvrdenie celiakie vzhladom k jeho nizkej Specificite
pre tuto diagndzu. *Pozn.
2 2
DQ8 pozitivny/ | Najdeny genotype HLA je asociovany s rizikom celiakie, 10
5 DQ2 negativny | tento vysledok nie je mozné samostatne interpretovat’ ako
CD02_2019 66,8ng/p.| 03:01 *Pozn. 03:02 *Pozn. potvrdenie celiakie vzhl'adom kjeho niZkej épeCiﬁCite
pre tuto diagndzu. *Pozn.
2 2
DQ2.5 N4jdeny genotype HLA je asociovany s rizikom celiakie, 10
- pozitivny/ tento vysledok nie je mozné samostatne interpretovat’ ako
CD03_2019 40,9ng/pl 05:01 05:05 02:01 03:01 DQ8 negativny | potvrdenie celiakie vzhl'adom k jeho nizkej $pecificite
pre tito diagnozu.
3 2
DQ2 Najdeny genotyp nie je asociovany s rizikom celiakie. 10
05:05 1 negativny/ Vysledok s vysokou pravdepodobnostou tuto diagndzu
CD04_2019 74,4ng/u| *%PozN. = 03:01 06 DQ8 negativny vyI uéuje. **PozN.
1 2
DQ8 pozitivny/ | Najdeny genotype HLA je asociovany s rizikom celiakie, 10
5 DQ2 negativny | tento vysledok nie je mozné samostatne interpretovat’ ako
CD05_2019 | 51,1ng/pl 03:01 *Pozn. 03:02 *Pozn. potvrdenie celiakie vzhl'adom k jeho nizkej Specificite
pre tuto diagnézu. *Pozn.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika: PCR-SSP




Pouzity kit: Protrans HLA Celiac Disease

Detekované alely (alelické skupiny): DQA1*03:01, *05:01, *05:05 ; DQB1*02:01, *03:01, *03:02; *06; DRB1*03:01, *04, *11

*Pozn.

U vzoriek CD01_2019, CD02_2019 a CD05_2019 neboli detekované okrem aliel DQA1*03:01 a DQB1*03:02 ziadne iné alely alel. skupiny DQA1*a DQB1*. Nie je mozné spol'ahlivo
identifikovat’ a urcit’ davku rizikovych aliel DQA1*03:01 a DQB1*03:02 pomocou pouzitého kitu Specifického pre testovanie celiakie. Nemo6zZeme posudit’, ¢i sa jednd o homozygotny stav pre
alely: DQA1*03:01 a DQB1*03:02.

**Pozn.
Interpretacia nasho pracoviska u vzorky CD04 2019:

Podl’a kritériit ESPGHAN 2012 u pacienta/ky neboli detekované kombinacie rizikovych aliel v konfiguracii cis alebo trans, veduce k tvorbe typickych heterodimérov DQ2/DQ8 asociovanych
s diagnozou CD (DR5-DQ7) — DQ2/DQ8 negativny.
Predispoziciu k CD nie je mozné uplne vylucit, vzhl'adom k pritomnosti jednej z rizikovych aliel (DQA1*05:05) spajanych s diagnézou CD.




PROFICIENCY TESTING

,DETECTION OF HLA ALLELES ASSOCIATED WITH DISEASES” 2019 1. ROUND
Alleles of DQ loci alleles associated with coeliac disease
Laboratory: 18
HLA ACHIEVED IlflE'ERo;Rogﬁﬁllb ACHIEVED
SAMPLE DNA POINTS POINTS
IDENTIFI- CONCEN- N INTERPRETATION
CATION TRATION POSSIBLE DOSAZENE
* * * *
DQA1 DQA1 DQB1 DQB1 POINTS BODY
5 DQ2 negative DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
CD01_2019 | 49,9ng/ul 03 03:02 DQ8 positive _|COELIAC DISSEASE . .
2 This result cannot be separately interpreted as a confirmation
2 of celiac disease because of its low specificity
5 DQ2 negative DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
; DQ8 positive COELIAC DISSEASE
CD02_2019 66,8ng/ul 03 03:02 2 This result cannot be separately interpreted as a confirmation
2 of celiac disease because of its low specificity
5 DQ2.5 positive | DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
DQ8 negative COELIAC DISSEASE
CD03_2019 | 40,9ng/ul 05 02 03:01 . . . .
- e/u 5 2 This result cannot be separately interpreted as a confirmation
of celiac disease because of its low specificity.
1 DQ2 negative | pETECTED HLA GENOTYPE IS NOT ASSOCIATED WITH THE 10
CD04_2019 | 74,4ng/ul 05 03:01 DQ8 negative | pisK OF COELIAC DISSEASE
1 2 The result excludes this diagnosis with a high probability
3 DQ2 negative  [DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
: DQ8 positive COELIAC DISSEASE
€D05_2019 51,1 ng/ul 03 £3:02 ) 2 This result cannot be separately interpreted as a confirmation
of celiac disease because of its low specificity
Overall number of achieved points 10 10 50
Overall number of possible points 10 10 50
Evaluation 100% 100% 100%

Used method: PCR / Strip Hybridisation

Used kit: CELIACSTRIP / Opegen / Operon
Detected alleles (allelic groups): DQA1*05, *02, *03; DQB1*02, *03:01, *03:02




PROFICIENCY TESTING

,DETECTION OF HLA ALLELES ASSOCIATED WITH DISEASES” 2019 1. ROUND
Alleles of DQ loci alleles associated with coeliac disease
Laboratory: 19
HLA ACHIEVED I:E_E:;Rogzﬁ:b ACHIEVED
SAMPLE DNA POINTS POINTS
IDENTIFI- CONCEN- N INTERPRETATION
CATION TRATION POSSIBLE DOSAZENE
* * * *
DQA1 DQA1 DQB1 DQB1 POINTS BODY
- DQ8 POSITIVE | DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
CDO01 2019 | 49,9ng/wl | 03:01 | XX:XX 03:02 XX:XX DQ2 negative | COELIAC DISEASE
2 This result cannot be separately interpreted as a
g confirmation of celiac disease because of its low specificity
5 DQ8 POSITIVE | DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
CD02_2019 | 66,8ng/ul | 03:01 XX:XX 03:02 XX:XX DQ2Znegative | COELIAC DISEASE
2 This result cannot be separately interpreted as a
2 confirmation of celiac disease because of its low specificity
5 DQ2.5POSITIVE | DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
) ) ) ) DQ8 negative COELIAC DISEASE
CD03_2019 | 40,9ng/ul :01 XX i8:01 03:01 2 This result cannot be separately interpreted as a
confirmation of celiac disease because of its low specificity
EXCEPT EXCEPT 1 DQ2 negative | pETECTED GENOTYPE IS NOT ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
CD04_2019 | 74,4ng/ul 05:XX R 03:01 02:XX DQ8 negative COELIAC DISEASE
’ 03:02 1 2 The result excludes this diagnosis with a high probability
2 DQS8 POSITIVE | DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
) ) . ) DQ2 negative COELIAC DISEASE
CD05_2019 | 51,1 ng/ul :01 XX:XX 03:02 XX:XX 5 2 This result cannot be separately interpreted as a
confirmation of celiac disease because of its low specificity
Overall number of achieved points 10 10 50
Overall number of possible points 10 10 50
Evaluation 100% 100% 100%

Used method: SSOP

Used kit: Celiac Strip Operon.

Detected alleles (allelic groups): DQB1*02, DQB1*03, DQA1*03, DQA1*05, DRB1*03, DRB1*04, DRB1*11




PROFICIENCY TESTING
,DETECTION OF HLA ALLELES ASSOCIATED WITH DISEASES” 2019 1. ROUND

Alleles of DQ loci alleles associated with coeliac disease
Laboratory: 20

HLA ACHIEVED IIﬁ'f’ERO;:EG'I'I;;I;) ACHIEVED
SAMPLE DNA POINTS POINTS
IDENTIFI- CONCEN- N INTERPRETATION
CATION TRATION POSSIBLE DOSAZENE
* * * *
DQA1 DQA1 DQB1 DQB1 POINTS BODY
5 DQ2 negative  |petected HLA Genotype is ASSOCIATED with the risk of coeliac 10
CD01_2019 | 49,9ng/ul 03 0302 DQ8 positive |gisease. This result cannot be separately interpreted as a
2 2 confirmation of celiac disease because of its low specificity
5 DQ2 negative Detected HLA Genotype is ASSOCIATED with the risk of 10
D iti liac di . Thi I ly i
CD02_2019 66,8ng/1l 03 0302 Q8 positive coeliac dl.sease. is res.u t Cfannot be separate.y interpreted
2 as a confirmation of celiac disease because of its low
- specificity
DQ2 positiv Detected HLA Genotype is ASSOCIATED with the risk of 10
3 (DQ2 cis) coeliac disease. This result cannot be separately interpreted
CD03_2019 | 40,9ng/ul 05 02 0301 D@8 negative as a confirmation of celiac disease because of its low
3 2 specificity
1 DQ2 negative | petected HLA Genotype is NOT ASSOCIATED with coeliac 10
CD04_2019 | 74,4ng/pul 05 0301 DQ8 negative disease. The result excludes this diagnosis with high
1 2 probability.
2 DQ2 negative  |petected HLA Genotype is ASSOCIATED with the risk of coeliac 10
CD05_2019 | 51,1 ng/ul 03 0302 DQ8 positive  |gjsease. This result cannot be separately interpreted as a
2 2 confirmation of celiac disease because of its low specificity
Overall number of achieved points 10 10 50
Overall number of possible points 10 10 50
Evaluation 100% 100% 100%

Used method:
Used kit:
Detected alleles (allelic groups):



PROFICIENCY TESTING

,DETECTION OF HLA ALLELES ASSOCIATED WITH DISEASES” 2019 1. ROUND
Alleles of DQ loci alleles associated with coeliac disease
Laboratory: 21
HLA ACHIEVED IIfl'E'ERO;ROEG'I!Ac\ﬁllE) ACHIEVED
SAMPLE DNA POINTS POINTS
IDENTIFI- CONCEN- N INTERPRETATION
CATION TRATION POSSIBLE DOSAZENE
* * * *
DQA1 DQA1 DQB1 DQB1 POINTS BODY
5 DQ8 POSITIVE, | DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
CD01_2019 | 49,9ng/ul 03 ; 03:02 - DQ2 negative | COELIAC DISEASE. . o
2 This result cannot be separately interpreted as a confirmation
2 of coeliac disease because of its low specifity.
DQS8 POSITIVE, | DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
2 .
DQ2 negative COELIAC DISEASE.
CD02_2019 66,8 | - :02 - ) . ) .
- ne/u 03 03:0 2 This result cannot be separately interpreted as a confirmation
2 of coeliac disease because of its low specifity.
3 DQ2.5 POSITIVE | DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
. DQ8 negative COELIAC DISEASE.
€D03_2019 40,9ng/ul 95 95 92 03:01 5 2 This result cannot be separately interpreted as a confirmation
of coeliac disease because of its low specifity.
1 DQ2 negative | DETECTED HLA GENOTYPE IS NOT ASSOCIATED WITH THE RISK 10
CD04_2019 | 74,4ng/ul 05 - 03 - DQ8 negative | OF COELIAC DISEASE.
1 2 The result excludes this diagnosis with a high probability.
3 DQ8 POSITIVE, | DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
: DQ2 negative COELIAC DISEASE.
€D05_2019 51,1 ng/ul 9 03:02 2 2 This result cannot be separately interpreted as a confirmation
of coeliac disease because of its low specifity.
Overall number of achieved points 10 10 50
Overall number of possible points 10 10 50
Evaluation 100% 100% 100%

Used method: DNA strip technology (specific hybridisation)

Used kit: CeliacStrip, Operon

Detected alleles (allelic groups): page 2

HLA-DQ2 cis: DQA1*05-DQB1*02-DRB1*03

HLA-DQ?2 trans: DQA1*05-DQB1*03:01-DRB1*11/DRB1*12
DQA1*02-DQB1*02-DRB1*07

HLA-DQ?2 trans haplotype (Hp1l) carrier: DQA1*05-DQB1*03:01-DRB1*11/DRB1*12
HLA-DQ?2 trans haplotype (Hp2) carrier: DQA1*02-DQB1*02-DRB1*07

DQ8:DQA1*03-DQB1*03:02-DRB1*04




Laborator: 22

MEZILABORATORNI POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo

ALELY VAZANE S CELIAKII

L. Dosasené | SEROLOGICKE Dosazené
IDENTIFI. | PRIBLIZNA HLA e VYJADREN Interpretace body
KACE vzORK | _KONCEN- Ikové DOSAZENE
TRACEDNA | pqa1* | pai* | pasi* | pqei* | Ccelkove Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body BODY
DQ2 negativni NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
2 DQ8 pozitivni [Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD01_2019 | 49,9ng/ul 03 NT 03:02 NT celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnosu.
2 2
DQ2 negativni NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
2 DQ8 pozitivni | Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD02_2019 | 66,8ng/pl 03 NT 03:02 NT celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnosu.
2 2
DQ2.5 pozitivni | NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
3 DQ8 negativni | Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD03_2019 | 40,9ng/ul 05:01 05:05 02:01 03:01 celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnosu.
3 2
DQ2 negativni NALEZENY GENOTYP HLA NENI ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
1 DQ8 negativni | CELIAKIE. Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagnosu
CD04_2019 74,4ng/ul 05:05 NT 03:01 NT vylucuje.
1 2
DQ2 negativni NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
2 DQ8 pozitivni | Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD05_2019 | 51,1ng/pl 03 NT 03:02 NT celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnosu.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika: Polymerazova fetézova reakce se sekvencné specifickymi primery
Pouzity kit: HISTO TYPE Celiac Disease Happy Pack, BAG Health Care
Detekované alely (alelické skupiny): DQB1*02:01, *02:02, *03:02 (a dalsi v diive zaslaném interpreta¢nim listu); DQA1*02:01,*03:01,*05:01,*05:05 (a dalsi v dfive zaslaném
interpretacnim listu)
Poznamky: Ve vysledcich pro lokusy HLA-DQB1 a HLA-DQALI je uvedena alelicka skupina nebo prvni (nejcastéjsi) alela pro danou reaktivitu. Nelze vyloucit pfitomnost ne¢které z méné
Castych alel se stejnou reaktivitou, jejichz vycet je k dispozici v laboratofi.
NT — netestovano (alela nezjisténa)



Laborator: 23

MEZILABORATORNi POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami” 2019 I. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKI{

L. HLA Dosasené | SEROLOGICKE NN Dosazené
IDENTIFI- PRIBLIZNA body VYJADRENI P body
KACE vzORk | _KONCEN- Celkové DOSAZENE
TRACEDNA | pQA1* | DQA1* | DQB1* | DQBI* | ¢ ov¢ Interpretace v Al (NEPOVINNE)
body BODY
DQ8 porzitivni Gerllotyp je avsocmvan S rm!(em Vznlkl’.l ce!lak.le. Upozornéni: 10
2 DQ2 negativni vysledek vSak neznamena potvrzeni celiakie, vzhledem k
nizké specifité testu pro tuto diagnozu.
CD01_2019 49,9 | 03:01 - 03:02 - - . - - - - -
- ne/u 2 Genotype is associated with a risk of celiac disease. Warning:
2 the result does not mean a confirmation of celiac disease due
to a low specificity of a test for this diagnosis.
DQS pozitivni Gerllotyp je avsocmvan s r|Z|!(em Vznlkl’,l ce!lak.le. Upozornéni: 10
2 DQ2 negativni vysledek vSak neznamena potvrzeni celiakie, vzhledem k
nizké specifité testu pro tuto diagnozu.
CD02_2019 66,8ng/ul 03:01 - 03:02 - - . - - - - -
- g/u 2 Genotype is associated with a risk of celiac disease. Warning:
2 the result does not mean a confirmation of celiac disease due
to a low specificity of a test for this diagnosis.
DQ8 negativni | Genotyp je asociovan s rizikem vzniku celiakie. Upozornéni: 10
3 DQ2.5 pozitivni | vysledek vS8ak neznamena potvrzeni celiakie, vzhledem k
nizké specifité testu pro tuto diagnézu.
CD03_2019 40,9ng/ul 05:01 05:05 02:01 03:01 - - - - - - -
- g/u 2 Genotype is associated with a risk of celiac disease. Warning:
3 the result does not mean a confirmation of celiac disease due
to a low specificity of a test for this diagnosis.
DQ8 negativni | Nebyly nalezeny alely DQA1 a DQB1 lokusti asociované s 10
1 DQ2 negativni | diagndzou celiakie. Tento vysledek pravdépodobné diagnozu
celiakie vylucuje.
CD04_2019 74,4ng/ul 05:05 - 03:01 - -
- g/u 2 There were not detected any alleles of DQA1 and DQB1 loci
1 associated with celiac disease. The result minimizes
possibility of diagnosis of celiac disease.
DQS8 pozitivni Ger’lotyp je avsociova'n s rizi!(em vznikl'l ce!iak.ie. Upozornéni: 10
2 DQ2 negativni vysledek vS§ak neznamena potvrzeni celiakie, vzhledem k
nizké specifité testu pro tuto diagnozu.
CDO05_2019 51,1 | 03:01 - 03:02 - - . - - - - -
- ne/u 2 Genotype is associated with a risk of celiac disease. Warning:
2 the result does not mean a confirmation of celiac disease due
to a low specificity of a test for this diagnosis.
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%




Pouzita metodika: PCR-SSP
Pouzity kit: Protrans HLA Celiac Disease
Detekované alely (alelické skupiny): DQA1*02:01, *03:01, *05:01, *05:05 ; DQB1*02:01 , *02:02, *03:01, *03:02; DRB1*03:01, *04,*07, *11



MEZILABORATORNi POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKI{

Laboratoi: 24
SRIBLIINA HLA Dosazené SERO!.O?ICI?E S - Dosazené
IDENTIFI- body VYJADRENI body
KACE VZORK | _konceN” DQB1 | Celkové | DOSAZENE BODY
TRACE DNA | pgA1* | DQA1* DQB1* N body Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
DQ2 negativni Nalezeny genotype HLA je asociovany s rizikem celiakie. Vysledek 10
2 DQ8 pozitivni nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k
jeho nizké specicité pro tuto diagnozu.
Cb01_2019 49,9ng/l 03 03:02 2 Found genotype HLA is associated with the risk of celiac disease.
2 The result is not confirmation of the diagnosis celiac disease
because of low specifity.
DQ2 negativni Nalezeny genotype HLA je asociovany s rizikem celiakie. Vysledek 10
2 DQ8 pozitivni nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k
jeho nizké specicité pro tuto diagnozu.
€D02_2019 66,8ng/l 03 03:02 2 Found genotype HLA is associated with the risk of celiac disease.
2 The result is not confirmation of the diagnosis celiac disease
because of low specifity.
DQ2.5 pozitivni Nalezeny genotype HLA je asociovany s rizikem celiakie. Vysledek 10
3 DQ8 negativni nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k
jeho nizké specicité pro tuto diagnozu.
CD03_2019 40,9ng/ul 05 02 2 Found genotype HLA is associated with the risk of celiac disease.
3 The result is not confirmation of the diagnosis celiac disease
because of low specifity.
DQ2 negativni Nalezeny genotyp HLA neni asociovany s rizikem celiakie. 10
CDO4 2019 78.4 z DQ8 negativni Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagnosu vylucuje
- Ang/ul 05 2 Found genotype HLA is not associated with the risk of celiac
1 . L . o
disease. The result excludes celiac disease in all probability.
DQ2 negativni Nalezeny genotype HLA je asociovany s rizikem celiakie. Vysledek 10
2 DQ8 pozitivni nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k
jeho nizké specicité pro tuto diagnézu.
CD05_2019 51,1ng/ul 03 03:02 2 Found genotype HLA is associated with the risk of celiac disease.
2 The result is not confirmation of the diagnosis celiac disease
because of low specifity.
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika:

Pouzity kit:

Hybridizace PCR produktu

CeliacStrip Operon, BAG Histo type
Detekované alely (alelické skupiny): A1%02, A1*03, A1%05, B1%02, B1*03, B1*03:02




Laborator:

24

MEZILABORATORNI POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo

HLA-B*27

IDENTIFIKACE
VZORKU

PRIBLIZNA
KONCEN-
TRACE DNA

HLA-B*

Dosazené
body

SEROLOGICKE
VYJADRENI

Interpretace

Celkové
body

DOSAZENE BODY

Interpretace v Al (NEPOVINNE)

Dosa-
Zené
body

BO1_2019

54,0ng/ul

Pozitivni

Byla nalezena rizikova alela HLA-B*27.

Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
ankylosujici spondylitidy vzhledem k jeho nizké specifité pro
pro tuto diagnosu

Testované varianty :

*27:01, *27:02:01, *27:02:02, *27:03, *27:04:01, *27:04:02, *27:04:04, *27:05:02,*27:05:03,
*27:05:04, *27:05:05, *27:05:06, *27:05:07, *27:05:08, *27:05:09,*27:05:10, *27:05:11, *27:05:12,
*27:05:13, *27:05:14, *27:05:15, *27:05:16,*27:05:17, *27:05:18, *27:05:19, *27:05:20, *27:05:21,
*27:05:22, *27:05:23,*27:05:24, *27:05:25, *27:05:26, *27:05:27, *27:05:28, *27:06, *27:08,
*27:09,*27:10, *27:12, *27:13, *27:15, *27:16, *27:17, *27:18, *27:23, *27:25, *27:26,*27:27, *27:28,
*27:29,*27:31, *27:35, *27:37, *27:38, *27:39, *27:40, *27:41,*27:42, *27:44, *27:45, *27:46,
*27:47,*27:48, *27:49, *27:50, *27:51, *27:52,*27:53, *27:54, *27:55, *27:56, *27:57, *27:58,
*27:59N, *27:60, *27:61, *27:62,*27:63, *27:64N, *27:65N, *27:66N, *27:67, *27:68, *27:69, *27:71,
*27:72,*27:73, *27:74, *27:75, *27:76, *27:77, *27:78, *27:79, *27:80, *27:82, *27:83,*27:84, *27:85,
*27:86, *27:87, *27:88, *27:89, *27:91, *27:92, *27:93, *27:94N,*27:96:01, *27:96:02, *27:97,
*27:98, *27:99, *27:95, *27:100, *27:101, *27:103,*27:104, *27:105, *27:106, *27:107, *27:108,
*27:109, *27:110, *27:111,*27:112, *27:113, *27:114, *27:115, *27:116, *27:117, *27:118,
*27:119,*27:120, *27:121, *27:122, *27:123, *27:124.

B02_2019

56,6ng/ul

Pozitivni

Byla nalezena rizikova alela HLA-B*27.

Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
ankylosujici spondylitidy vzhledem k jeho nizké specifité pro
pro tuto diagnosu

Testované varianty :

*27:01, *27:02:01, *27:02:02, *27:03, *27:04:01, *27:04:02, *27:04:04, *27:05:02,*27:05:03,
*27:05:04, *27:05:05, *27:05:06, *27:05:07, *27:05:08, *27:05:09,*27:05:10, *27:05:11, *27:05:12,
*27:05:13, *27:05:14, *27:05:15, *27:05:16,*27:05:17, *27:05:18, *27:05:19, *27:05:20, *27:05:21,
*27:05:22, *27:05:23,*27:05:24, *27:05:25, *27:05:26, *27:05:27, *27:05:28, *27:06, *27:08,
*27:09,*27:10, *27:12, *27:13, *27:15, *27:16, *27:17, *27:18, *27:23, *27:25, *27:26,*27:27, *27:28,
*27:29, *27:31, *27:35, *27:37, *27:38, *27:39, *27:40, *27:41,*27:42, *27:44, *27:45, *27:46,
*27:47,*27:48, *27:49, *27:50, *27:51, *27:52,*27:53, *27:54, *27:55, *27:56, *27:57, *27:58,
*27:59N, *27:60, *27:61, *27:62,*27:63, *27:64N, *27:65N, *27:66N, *27:67, *27:68, *27:69, *27:71,
*27:72,*27:73, *27:74, *27:75, *27:76, *27:77, *27:78, *27:79, *27:80, *27:82, *27:83,*27:84, *27:85,
*27:86, *27:87, *27:88, *27:89, *27:91, *27:92, *27:93, *27:94N,*27:96:01, *27:96:02, *27:97,
*27:98, *27:99, *27:95, *27:100, *27:101, *27:103,*27:104, *27:105, *27:106, *27:107, *27:108,
*27:109, *27:110, *27:111,*27:112, *27:113, *27:114, *27:115, *27:116, *27:117, *27:118,
*27:119,*27:120, *27:121, *27:122, *27:123, *27:124.

B03_2019

64,4ng/ul

Negativni

U pacienta nebyla nalezena rizikova alela HLA-B*27

Pozn. nelze vyloucit pfitomnost alel: B*27:04:03,
B*27:07:01, B*27:07:02, B*27:07:03, B*27:07:04, B*27:102, B*27:11, B*27:125,B*27:14, B*27:19,
B*27:20, B*27:21, B*27:24, B*27:30, B*27:32, B*27:33,B*27:34, B*27:36, B*27:43, B*27:70,

B*27:81, B*27:90:01, B*27:90:02




Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocet moznych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

PouZita metodika: Real Time PCR

Pouzity kit: LightMix kit HLA-B27

Detekované alely (alelické skupiny):

*27:01, *27:02:01, *27:02:02, *27:03, *27:04:01, *27:04:02, *27:04:04, *27:05:02,*27:05:03, *27:05:04, *27:05:05, *27:05:06, *27:05:07, *27:05:08, *27:05:09,*27:05:10, *27:05:11,
*27:05:12, *27:05:13, *27:05:14, *27:05:15, *27:05:16,*27:05:17, *27:05:18, *27:05:19, *27:05:20, *27:05:21, *27:05:22, *27:05:23,*27:05:24, *27:05:25, *27:05:26, *27:05:27, *27:05:28,
*27:06, *27:08, *27:09,%27:10, *27:12, *27:13, *27:15, *27:16, *27:17, *27:18, *27:23, *27:25, *27:26,*27:27, *27:28, *27:29, *27:31, *27:35, *27:37, *27:38, *27:39, *27:40,
*27:41,%27:42, *27:44, *27:45, *27:46, *27:47, *27:48, *27:49, *27:50, *27:51, *27:52,*27:53, *27:54, *27:55, *27:56, *27:57, *27:58, *27:59N, *27:60, *27:61, *27:62,*27:63, *27:64N,
*27:65N, *27:66N, *27:67, *27:68, *27:69, *27:71, *27:72,*27:73, *27:74, *27:75, *27:76, *27:77, *27:78, *27:79, *27:80, *27:82, *27:83,*27:84, *27:85, *27:86, *27:87, *27:88, *27:89,
*27:91, *27:92, *27:93, *27:94N,*27:96:01, *27:96:02, *27:97, *27:98, *27:99, *27:95, *27:100, *27:101, *27:103,*27:104, *27:105, *27:106, *27:107, *27:108, *27:109, *27:110,
*27:111,%27:112, *27:113, *27:114, *27:115, *27:116, *27:117, *27:118, *27:119,*27:120, *27:121, *27:122, *27:123, *27:124.



Laborato¥r: 25

MEZILABORATORNi POROVNANI
,stanoveni hla znakd asociovanych s chorobami” 2019 I. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKI{

L HLA Dosazené | SEROLOGICKE NP Dosazené
IDENTIFI- PRIBLIZNA body VYJADRENI P body
KACE vzoRrk | _KONCEN- lkové DOSAZENE
TRACEDNA | poa1* | DQA1* | DQBi* | paei* | Colkove Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body BODY
2 DQ8 (DQ2 neg.) Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 9,5
CDO01_2019 | 49,9ng/ul 03:01 - 03:02 -
2 2
9,5
2 DQ8 (DQ2 neg.) Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie.
CD02_2019 66,8ng/ul 03:01 - 03:02 -
2 2
3 bQ2.5 Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 28
CD03_2019 | 40,9ng/pl | 08:01 05:05 02:01 03:01 (DQ8 neg.)
3 2
1 DQ2 negat. Nalezeny genotyp neni asociovany s rizikem celiakie. 10
CD04_2019 | 74,4ng/pl 05:05 - 03:01 - DQ8 negat. | Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagnosu vylucuje.
1 2
2 DQ8 (DQ2 neg.) Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 9,5
CD05_2019 51,1ng/ul 03:01 - 03:02 - 2
2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 48
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 96%

Pouzita metodika: PCR-SSP

Pouzity kit: Histo Type Celiac Disease (LOT 922S1),

Detekované alely (alelické skupiny): DRB1, DQAL, DQB1




MEZILABORATORNi POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 I. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKI{

Laboratori: 26
L. HLA Dosazené | SEROLOGICKE NN Dosazené
IDENTIFI- PRIBLIZNA body VYJADRENI P body
KACE vzORk | _KONCEN- Celkové |DOSAZENE BODY
TRACEDNA | pQA1* | DQA1* | DQB1* | DQB1* Eog“l’e Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
DQ8 pozitivni, | Prokazana pfitomnost obou predispozicnich alel HLA II. tridy. 10
DQ2 negativni | Nalezeny genotyp HLA je asociovan s vysokou predispozici
2 k celiakii. Upozornéni: Tento vysledek nelze samostatné
CD01_2019 | 49,9ng/ul 03 - 03:02 - interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké
specificité pro tuto diagnozu.
2 z
DQ8 pozitivni, | Prokazana pfitomnost obou predispozicnich alel HLA II. tFidy. 10
DQ2 negativni | Nalezeny genotyp HLA je asociovan s vysokou predispozici
2 k celiakii. Upozornéni: Tento vysledek nelze samostatné
CD02_2019 | 66,8ng/ul 03 - 03:02 - interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké
specificité pro tuto diagndzu.
2 2
DQ2.5 pozitivni, | Prokazana pritomnost obou predispozicnich alel HLA II. tridy. 10
DQ8 negativni Nalezeny genotyp HLA je asociovan s vysokou predispozici
3 k celiakii. Upozornéni: Tento vysledek nelze samostatné
CD03_2019 | 40,9ng/pl 05 05 02 - interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké
specificité pro tuto diagnozu.
3 2
DQ2 negativni, | Neprokdzana pritomnost obou predispozi¢nich alel HLA 10
1 DQ8 negativni | Il.tfidy. Nalezeny genotyp HLA neni asociovdn s rizikem
CD04_2019 | 74,4ng/pl 05 - - - celiakie. Tento vysledek s vysokou pravdépodobnosti diagndzu
celiakie vylucuje.
1 2
DQ8 pozitivni, | Prokazana pfitomnost obou predispozicnich alel HLA II. tridy. 10
DQ2 negativni | Nalezeny genotyp HLA je asociovan s vysokou predispozici
2 k celiakii. Upozornéni: Tento vysledek nelze samostatné
CD05_2019 51,1ng/ul LE ) LER ) interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké
specificité pro tuto diagnozu.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%




Pouzita metodika: PCR-SSP (komer¢ni Kit)
Pouzity kit: OLERUP SSP® DQA1*02,05; DQB1*02,03:02

Detekované alely (alelické skupiny): DQA1*02, 03, 05; DQB1*02, 03:02



MEZILABORATORNI POROVNANI
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HLA-B*27
ALELY VAZANE S CELIAKII
Laboratoi: 26
L Dosazené SEROLOGICKE Interpretace
PRIBLIZNA ADRENI Dosa-
IDENTIFIKACE . body VYJADRENI oy
VZORKU KOMCEN- HLAB Ik DOSAZENE BODY “ene
Celkové .

TRACE DNA body Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body

HLA-B*27 POZITIVNI Byla detekovana alelicka skupina HLA-B*27 asociovana nejCastéji s ankylosujici

spondylitidou (AS), déale napf. s uveitidou, psorias vulgaris, chronickym

" onemocnénim stiev ¢i Reiterovym syndromem. Nelze vyloucit pfitomnost jinych

BO1 2019 54,0ng/pl HLA-B*27 nez vysetfovanych alel. Pouzitou metodou nelze ptesné urcit, kterd konkrétni

= »UNg/H pfitomen alela daného lokusu je v genomu pfitomna, stejné jako nelze metodou ve vzorku

rozliSit moznou homozygozitu a heterozygozitu alely HLA-B*27.

HLA-B*27 POZITIVNI Byla detekovana alelicka skupina HLA-B*27 asociovana nejcastéji s ankylosujici
spondylitidou (AS), dale napf. s uveitidou, psorias vulgaris, chronickym
onemocnénim stiev ¢i Reiterovym syndromem. Nelze vyloucit pfitomnost jinych

HLA-B*27 neZ vySetiovanych alel. PouZitou metodou nelze piesné urdit, ktera konkrétni
B02_2019 56,6ng/ul pfitomen alela daného lokusu je v genomu pfitomna, stejné jako nelze metodou ve vzorku
rozliSit moznou homozygozitu a heterozygozitu alely HLA-B*27.

HLA-B*27 NEGATIVN( | Piitomnost alelické skupiny HLA-B*27 nebyla prokazana. Negativni vysledek
znamena, ze u vzorku nebyla detekovana alelicka skupina HLA-B*27 asociovana

" nejéasteji s ankylosujici spondylitidou (AS), dale napi. s uveitidou, psorias
BO3 2019 64,4ng/ul HLA-B*27 vulgaris, chronickym onemocnénim stiev ¢i Reiterovym syndromem. Nelze
- ,NEMH nepfitomen vylougit pfitomnost jinych neZz vySetfovanych alel. Pouzitou metodou nelze
presné urcit, kterd konkrétni alela daného lokusu je v genomu piitomna.
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocet moznych bodii
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: real — time PCR
Pouzity kit: EliGene® Spondylitis HLA-B27 RT Kit (Elisabeth Pharmacon)
Detekované alely (alelické skupiny): Kitem Ize detekovat subtypy HLA-B*27:01-27:59.




Laborator:

27
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HLA-B*27

IDENTIFIKACE
VZORKU

PRIBLIZNA
KONCEN- HLA-B*
TRACE DNA

Dosazené
body

SEROLOGICKE
VYJADRENI

Interpretace

Celkové
body

DOSAZENE BODY

Interpretace v Al (NEPOVINNE)

Dosa-
Zené
body

B01_2019

54,0ng/pul 27

B27 pozitivni

V HLA B lokuse byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27

U pacienta byla prokazana pfitomnost skupiny alel HLA-B*27
(serologicky ekvivalent je antigen HLA-B27), ktera je vyznamné
asociovana se spondyloartropatiemi (pfedevsim ankylosujici
spondylitidou, reaktivnimi artopatiemi, psoriatrickou artritidou
apod.) a akutni pfedni uveitidou. Tento pozitivni vysledek nelze
sam osobné interpretovat jako potvrzeni odpovidajici diagnézy.

B02_2019

56,6ng/ul 27

B27 pozitivni

V HLA B lokuse byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27

U pacienta byla prokazana pfitomnost skupiny alel HLA-B*27
(serologicky ekvivalent je antigen HLA-B27), ktera je vyznamné
asociovana se spondyloartropatiemi (pfedevsim ankylosujici
spondylitidou, reaktivnimi artopatiemi, psoriatrickou artritidou
apod.) a akutni pfedni uveitidou. Tento pozitivni vysledek nelze
sam osobné interpretovat jako potvrzeni odpovidajici diagndzy.

B03_2019

64,4ng/ul --

B27 negativni

V HLA B lokuse nebyla nalezena alelicka skupina HLA-B*27

U pacienta nebyla prokazana pfitomnost skupiny alel HLA-B*27
(serologicky ekvivalent je antigen HLA-B27) asociovanych se
spondyloartropatiemi.

Celkovy pocet ziskanych bodu

Celkovy pocet moznych bodu

Vysledné hodnoceni

100%

100%

Pouzita metodika: PCR + hybridizace (oligoimunochromatografie)

Pouzity kit: B27 OligoGen (Operon)

Detekované alely

(alelické skupiny): HLA B*27




Laborato¥r: 28
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ALELY VAZANE S CELIAKII

L. HLA Dosasené | SEROLOGICKE NN Dosazené
IDENTIFI- PRIBLIZNA body VYJADRENI P body
KACE VZORK | LONCEN" lkové | DOSAZENE
TRACEDNA | DQA1* | DQA1* | DQB1* | D1+ | Celkove Interpretace v Al (NEPOVINNE)
body BODY
DQ8 pozitivni  |[Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
2 DQ2 negativni [Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD01_2019 | 49,9ng/ul 03:01 03:02 celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnosu.
2 2
DQ8 pozitivni  |Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
2 DQ2 negativni [Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD02_2019 | 66,8ng/pl 03:01 03:02 celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnosu.
2 2
DQ2.5 pozitivni |Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
3 DQ8 negativni | Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako
CD03_2019 | 40,9ng/pl 05:01 05:05 02:01 potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto
diagnosu.
3 2
DQ2 negativni |Nalezeny genotyp HLA neni asociovany s rizikem celiakie. 10
1 DQ8 negativni | Diagnosa celiakie neni pravdépodobna, vzhledem k
CD04_2019 | 74,4ng/ul 05:05 pritomnosti alely DQA1*05:05 nelze celiakii vyloucit s
jistotou.
1 2
DQS8 pozitivni  |[Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
2 DQ2 negativni [Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD05_2019 | 51,1ng/pl 03:01 03:02 celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnosu.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika: PCR SSP
Pouzity kit: BAG Healthcare, Histo Type SSP kit
Detekované alely (alelické skupiny): DQ2.5. DQ2.2, DQ8




MEZILABORATORNI POROVNANI
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HLA-B*27
Laborator: 28
e Dosazené SEROLOGICKE Interpretace
IDENTIFIKACE | ' TIBLIZNA body VYJADRENI Dosa-
VZORKU KONCEN- HLA-B* Ikové DOSAZENE BODY e
TRACE DNA Ciog;'e Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body
HLA-B*27 pozitivni Pritomnost alely B27 ukazuje na zvySenou
pravdépodobnost vyskytu ankylosujici spodylitidy (Béchtérevovy
choroby),Reiterova syndromu a uveitidy.
Pritomnost HLA B27 také ovlivriuje klinicky prabéh téchto chorob
B01_2019 54,0ng/pl 27 -divéj$i nastup, zavainéjsi projevy.
U B27pozitivnich asymptomatickych jedinct je diagnéza
ankylozujici spondylitidy mozna, nikoli vSak prokazana.
HLA-B*27 pozitivni Pfitomnost alely B27 ukazuje na zvySenou
pravdépodobnost vyskytu ankylosujici spodylitidy (Béchtérevovy
choroby),Reiterova syndromu a uveitidy.
Pritomnost HLA B27 také ovlivriuje klinicky prabéh téchto chorob
B02_2019 56,6ng/ul 27 -dFivéjsi nastup, zavaznéjsi projevy.
U B27pozitivnich asymptomatickych jedinct je diagndza
ankylozujici spondylitidy mozn3, nikoli vSak prokazana.
HLA-B*27 negativni Nebyla detekovana alela HLA B*27.
Vice nez 90% pacientd s ankylozujici spondylitidou jsou nosici
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocet moznych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: PCR SSP
Pouzity kit: BAG Healthcare, Histo Type SSP kit
Detekované alely (alelické skupiny): B27, kromé alel: B*27:18,23,29,33,102,153, 157




Laborato¥i: 29
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ALELY VAZANE S CELIAKII

L. Dosazené SEROLOGICKE Dosazené
IDENTIFI. | PRIBLIZNA HLA e VYJADREN Interpretace body
KACE VZORK | _KONCEN- Celkové | DOSAZENE BODY
TRACEDNA | pQA1* DQA1* DQB1* DQB1* Eo:\‘:e Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
DQ2 negativne Zisteny genotyp je asociovany s rizikom celiakie. 10
DQ8 pozitivne Vysledok nie je mozné samostatne interpretovat ako
CDO1_2019 49,9ng/pl 03:01 01/04/06 03:02 04/05 2 potvrdenie celiakie vzhladom na jeho nizku Specifitu pre tuto
diagndzu.
2 2
DQ2 negativne Zisteny genotyp je asociovany s rizikom celiakie. 10
2 DQ8 pozitivne Vysledok nie je mozné samostatne interpretovat ako
CD02_2019 66,8ng/pl 03:01 01/04/06 03:02 04/05 potvrdenie celiakie vzhladom na jeho nizku Specifitu pre
tuto diagndzu.
2 2
DQ2.2 negativne | Zisteny genotyp je asociovany s rizikom celiakie. 10
3 DQ2.5 pozitivne | Vysledok nie je moZné samostatne interpretovat ako
CD03_2019 40,9ng/ul 05 05 02 03/06 DQ8 negativne potvrdenie celiakie vzhladom na jeho nizku Specifitu pre
tuto diagndzu.
3 2
DQ2 negativne Zisteny genotyp nie je asociovany s rizikom celiakie. 10
1 DQ8 negativne Vysledok s vysokou pravdepodobnostou tdto diagndzu
CD04_2019 74,4ng/ul 05 01/04/06 03/06 03/06 vylutuje.
1 2
DQ2 negativne Zisteny genotyp je asociovany s rizikom celiakie. 10
) DQ8 pozitivne Vysledok nie je mozné samostatne interpretovat ako
CDO05_2019 51,1ng/pl 03:01 01/04/06 03:02 04/05 potvrdenie celiakie vzhladom na jeho nizku Specifitu pre
tuto diagnozu.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

PouZita metodika: microarray test system

Pouzity kit: EUROArray HLA-DQ2/DQ8h Direct (EUROIMMUN)




Detekované alely (alelické skupiny): DQA1*02
DQA1*03
DQA1*03:01
DQA1*03:02
DQA1*03:03
DQA1*05
DQA1*01
DQA1*04
DQA1*06
DQB1*02
DQB1*03:02
DQB1*03
DQB1*06
DQB1*04
DQB1*05
+ zistenie homozygotného / heterozygotného statusu DQB1*02.



Laborator: 30
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ALELY VAZANE S CELIAKI{

L. Dosazené SEROLOGICKE Dosazené
IDENTIFI- PRIBLIZNA HLA body VYJADRENI Interpretace body
KACE vzORk | _KONCEN- Celkové |DOSAZENE BODY
TRACEDNA | pQA1* | DQA1* | DQB1* | DQB1* Zo:;’e Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
DQ2 negativni NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
DQ8 pozitivni CELIAKIE.
2 Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako
CD01_2019 | 49,9ng/ul 03:XX XX:XX 03:02 XX:XX potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto
diagnosu.
2 2
DQ2 negativni NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
DQ8 pozitivni CELIAKIE.
2 Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako
CD02_2019 | 66,8ng/ul 03:XX XX:XX 03:02 XX:XX potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto
diagnosu.
) 2
DQ2.5 pozitivni NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
DQ8 negativni CELIAKIE.
3 Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako
CD03_2019 | 40,9ng/pl 05:XX XX:XX 02:XX XX:XX potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto
diagnosu.
3 2
DQ2 negativni NALEZENY GENOTYP HLA NENI ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
1 DQ8 negativni CELIAKIE
CD04_2019 | 74,4ng/pl 05:XX XX:XX XX:XX XX:XX Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagnosu
vylucuje.
1 2
DQ2 negativni NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
DQ8 pozitivni CELIAKIE.
2 Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako
CD05_2019 51,1ng/ul XX XN:XX LER XXX potvrzeni cZIiakie vzhledem k jeho nizké spF:acificité ::)ro tuto
diagnosu.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%




Pouzita metodika: Real Time PCR
Pouzity kit: EliGene® Coeliac 3.0 RT
Detekované alely (alelické skupiny): DQA1*05:XX, DQA1*02: XX, DQA1*03:XX, DQB1*02:XX, DQB1*03:02 (DQ2.2, DQ2.5, DQ8)



MEZILABORATORNi POROVNANI
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HLA-B*27
Laboratoi: 30
e Dosazené SEROLOGICKE Interpretace
IDENTIFIKACE | ' BLIZNA body VYJADRENI Dosa-
VZORKU KonCEN: HLA-87 Celkové DOSAZENE BODY ene
TRACE DNA Eo:\‘/le Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body
B*27 pozitivni Je pritomna alelicka skupina B*27.
B01_2019 54,0ng/ul 27:XX XX:XX
The B*27 allelic group is present.
B*27 pozitivni
Je pfitomna alelicka skupina B*27.
B02_2019 56,6ng/pl 27:XX XX:XX
The B*27 allelic group is present.
- —
B*27 negativni Neni pfitomna alelicka skupina B*27.
B03_2019 64,4ng/pl XX:XX XX:XX
The B*27 allelic group is not present.
B*27 negativni Neni pfitomna alelicka skupina B*27.
B04_2019 51,4ng/pl XX:XX XX:XX
The B*27 allelic group is not present.
B*27 negativni Neni pfitomna alelicka skupina B*27.
B05_2019 53,2ng/ul XX:XX XX:XX
The B*27 allelic group is not present.
B*27 negativni Neni pfitomna alelicka skupina B*27.
B06_2019 55,2ng/ul XX:XX XX:XX
The B*27 allelic group is not present.
B*27 negativni Neni pfitomna alelicka skupina B*27.
B07_2019 40,9ng/ul XX:XX XX:XX
The B*27 allelic group is not present.
B*27 pozitivni Je pfitomna alelicka skupina B*27.
B08_2019 62,8ng/ul 27:XX XX:XX
The B*27 allelic group is present.
B*27 pozitivni Je pFitomna alelicka skupina B*27.
B09_2019 82,4ng/ul 27:XX XX:XX
The B*27 allelic group is present.
B*27 pozitivni Je pFitomna alelicka skupina B*27.
B10_2019 99,8ng/ul 27:XX XX:XX
The B*27 allelic group is present.
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocet moZnych bodt
Vysledné hodnoceni 100% 100%




Pouzita metodika: Real Time PCR
Pouzity kit: EliGene® Spondylitis HLA-B27 RT
Detekované alely (alelické skupiny): B*27:XX
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Laboratoi: 31

L. HLA Dosazené SEROLOGICKE NN Dosazené
IDENTIFI- | "HIBLIZNA body VYJADRENI - body
KACE VZORK KONCEN- Celkové |DOSAZENE BODY
TRACEDNA | pQA1* | DQA1* | DQB1* | DQB1* Zo:;’e Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
DQ2 NEGATIVNi [NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
3 DQ8 POZITIVNi [TENTO VYSLEDEK NELZE SAMOSTATNE INTERPRETOVAT JAKO
CDO1_2019 | 49,9ng/ul 03:01 XX:XX 03:02 XX:XX POTVRZENI CELIAKIE VZHLEDEM K JEHO NizKE SPECIFICITE PRO
TUTO DIAGNOSU.
2 2
DQ2 NEGATIVNI | NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
5 DQ8 POZITIVNi | TENTO VYSLEDEK NELZE SAMOSTATNE INTERPRETOVAT JAKO
CD02_2019 | 66,8ng/ul 03:01 XX:XX 03:02 XX:XX POTVRZENI CELIAKIE VZHLEDEM K JEHO NizKE SPECIFICITE PRO
TUTO DIAGNOSU.
2 2
DQ2.5 POZITIVNI | NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
5 DQ8 NEGATIVNi | TENTO VYSLEDEK NELZE SAMOSTATNE INTERPRETOVAT JAKO
CD03_2019 | 40,9ng/pl 05:05 XX:XX 02:01 XX:XX POTVRZENI CELIAKIE VZHLEDEM K JEHO NizKE SPECIFICITE PRO
TUTO DIAGNOSU.
3 2
DQ2 NEGATIVNi | NALEZENY GENOTYP HLA NENi ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
1 DQ8 NEGATIVNI | VYSLEDEK S VYSOKOU PRAVDEPODOBNOSTI TUTO DIAGNOSU
CD04_2019 | 74,4ng/ul 05:05 XX:XX XX:XX XX:XX VYLUCUJE.
1 2
DQ2 NEGATIVNI | NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
) DQ8 POZITIVNi | TENTO VYSLEDEK NELZE SAMOSTATNE INTERPRETOVAT JAKO
CD05_2019 | 51,1ng/ul 03:01 XX:XX 03:02 XX:XX POTVRZENI CELIAKIE VZHLEDEM K JEHO NizKE SPECIFICITE PRO
TUTO DIAGNOSU.
2 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika: SSP PCR

Pouzity kit: HISTOTYPE Celiac Disease (BAG Health Care GmbH)

Detekované alely (alelické skupiny): HLA DQA1, HLA DQB1, HLA DRB1, HLA DRB345
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HLA-B*27
Laborator: 31
e Dosazené SEROLOGICKE Interpretace
IDENTIFIKACE | ' HIBLIZNA body VYJADRENI Dosa-
VZORKU KONCEN- HLA-B* Ikové DOSAZENE BODY e
TRACE DNA ciog;'e Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body
HLA B*27 POZITIVNI  [Pozitivni - v HLA B lokuse byla nalezena alelicka skupina HLA-
B*27 asociovana s ankylozujici spondylitidou a jinymi
B01_2019 54,0ng/ul 27 - chronickymi zanétlivymi stavy.
HLA B*27 POZITIVNI | Pozitivni - v HLA B lokuse byla nalezena alelicka skupina HLA-
B*27 asociovana s ankylozujici spondylitidou a jinymi
B02_2019 56,6ng/pl 27 S chronickymi zané&tlivymi stavy.
HLA B*27 NEGATIVNI | Negativni - v HLA B lokuse nebyla nalezena alelicka skupina HLA-
B*27 asociovana s ankylozujici spondylitidou a jinymi
B03_2019 64,4ng/ul - - chronickymi zané&tlivymi stavy.
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocet moznych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: SSP PCR
Pouzity kit: HISTO TYPE B27 low/ Happy Taqg-Polymerase
Detekované alely (alelické skupiny): *B27




PROFICIENCY TESTING

,DETECTION OF HLA ALLELES ASSOCIATED WITH DISEASES” 2019 |. ROUND
B*27 (association with Morbus Bechterev and other rheumatoid autoimmune diseases) 10 samples
Laboratory: 32
ACHIEVED
. . POINTS
SAMPLE IDENTIFI- | DNA CONCEN HLA.B* INTERPRETATION ACHIEVED
CATION TRATION POSSIBLE | ACHIEVED POINTS POINTS

POINTS
BO1_2019 54,0ng/pl B*27 POSITIVE
B02_2019 56,6ng/pl B*27 POSITIVE
B03_2019 64,4ng/pl B*27 NEGATIVE
B04_2019 51,4ng/pl B*27 NEGATIVE
B05_2019 53,2ng/pl B*27 NEGATIVE
B06_2019 55,2ng/pl B*27 NEGATIVE
B07_2019 40,9ng/pl B*27 NEGATIVE
B08_2019 62,8ng/pl B*27 POSITIVE
B09_2019 82,4ng/pl B*27 POSITIVE
B10_2019 99,8ng/ul B*27 POSITIVE

Overall number of achieved points
Overall number of possible points
Evaluation 100%




Used method: PCR-SSP

Used kit: HLA-Ready Gene B27, lot: G958038 (Inno-train Diagnostik GmbH)

Detected alleles (allelic groups): B*27:01-05:22,05:23(w),05:24-11,12(w),13-15,16(w),17,19-21,24-28,30-59N,60-64N,65N,66N-74,76,77(w),78-84,85(w),86-90,(91),92(w),93,94N,95-
128,129(w),130-139,141-145 /38:22(w) / 40:75(w) / 44:97 | 49:26(w)



PROFICIENCY TESTING

,DETECTION OF HLA ALLELES ASSOCIATED WITH DISEASES” 2019 1. ROUND
Alleles of DQ loci alleles associated with coeliac disease
Laboratory: 33
ACHIEVED SEROLOGICAL ACHIEVED
SAMPLE DNA HLA POINTS INTERPRETATIO POINTS
IDENTIFI- CONCEN- N INTERPRETATION
CATION TRATION POSSIBLE ACHIEVED
DEAL RRAl Ratls el POINTS POINTS
DQ8 POSITIVE, | DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
2 DQ?2 negative COELIAC DISSEASE.
CD01_2019 49,9ng/ul *03 *04 *03:02 *04 2 This result cannot be separately interpreted as a confirmation
2 of celiac disease
because of its low specificity.
DQ8 DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
2 POSITIVE, COELIAC DISSEASE.
CD02_2019 | 66,8ng/pl *01 *03 *03:02 *05 DQ2 negative | This result cannot be separately interpreted as a confirmation
2 2 of celiac disease
because of its low specificity.
DQ2.5 DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
3 POSITIVE, COELIAC DISSEASE.
CD03_2019 40,9ng/ul *05 *05 *02:01 *03 DQ8 negative | This result cannot be separately interpreted as a confirmation
3 2 of celiac disease
because of its low specificity.
1 DQ2 negative, | pETECTED HLA GENOTYPE IS NOT ASSOCIATED WITH THE RISK 10
CD04_2019 | 74,4ng/pl *01 *05 *03 *06 DQ8 negative OF COELIAC DISSEASE
1 2 The result excludes this diagnosis with a high probability.
DQ8 DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
2 POSITIVE, COELIAC DISSEASE.
CD05_2019 51,1 ng/ul *03 *04 *03:02 *04 DQ2 negative | This result cannot be separately interpreted as a confirmation
) 2 of celiac disease
because of its low specificity.
Overall number of achieved points 10 10 50
Overall number of possible points 10 10 50
Evaluation 100% 100% 100%

Used method: SSO
Used kit: Immucor Lifecodes HLA-DQAZ1/B1 SSO Typing Kit, GTI Diagnostics USA
Detected alleles (allelic groups): DQA1*01,*02,*03,*04,*05
DQB1*02,*03,*04,*05,*06




PROFICIENCY TESTING
,DETECTION OF HLA ALLELES ASSOCIATED WITH DISEASES” 2019 |. ROUND

B*27 (association with Morbus Bechterev and other rheumatoid autoimmune diseases)
Laboratory: 33

INTERPRETATION
- POINTS
IDENTIFI- DNA CONCEN HLA-B* INTERPRETATION ACHIEVED
TRATION POSSIBLE ACHIEVED POINTS POINTS
CATION
POINTS
B01_2019 54,0ng/ul *27 *44 HLA-B*27 POSITIVE.
B02_2019 56,6ng/ul *27 *44 HLA-B*27 POSITIVE.
B03_2019 64,4ng/ul *13 *40 HLA-B*27 NEGATIVE.
Overall number of achieved points
Overall number of possible points
Evaluation 100% 100%

Used method: SSO
Used kit: Immucor Lifecodes HLA-B SSO Typing Kit, GTI Diagnostics USA
Detected alleles (allelic groups): All HLA-B allelic groups.



PROFICIENCY TESTING
,DETECTION OF HLA ALLELES ASSOCIATED WITH DISEASES” 2019 1. ROUND

DQB1*06:02 (association with narcolepsy)

Laboratory: 33

S ACHIEVED
AMPLE DNA

POINTS
IDENTIFI- CONCEN- DQB1* INTERPRETATION Asg:ﬁ;i')

CATION TRATION POSSIELE
POINTS

NO01_2019 51,4ng/pl *06:03 *06:09 DQB1*06:02 negative.
NO02_2019 53,2ng/ul *05 *06:02 DQB1*06:02 positive.

Overall number of achieved points

Overall number of possible points

Evaluation

100%

100%

Used method: SSO, SSP

Used kit: LIFECODES HLA-DQA1/B1 SSO TYPING KIT, GTI Diagnostics USA; Olerup SSP DQB1*06

Detected alleles (allelic groups): DQA1*01,*02,*03,*04,*05
DQB1*02,*03,*04,*05,*06




